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Filogeneza i ewolucja stadiow preimaginalnych muchowatych (Diptera: Muscidae)

Owady osiagnety nadzwyczajny sukces ewolucyjny oraz wyksztatcity niespotykang réznorodno$¢ strategii
zyciowych. Badania zagadnien ewolucyjnych z wykorzystaniem owadow jako grupy modelowej pozwoli na
poznanie w jaki sposob wyewoluowata wigkszos¢ roéznorodnosci gatunkowej organizmow wystgpujacej na
Ziemi. Ewolucja cech fenotypowych zalezna jest od wielu czynnikéw. W konsekwencji, cechy mogg podlegac
dwom alternatywnym wzorcom tempa zmian. Z jednej strony u organizméw zywych moga zachodzi¢ szybkie
zmiany w fenotypie, z drugiej za$, zdolno§¢ do ewolucji pewnych cech moze podlega¢ dtugoterminowe;j
stagnacji. Mozna rowniez zaobserwowac, ze pewne rodzaje siedlisk moga prowadzi¢ do ewolucji podobnych
cech morfologicznych u niespokrewnionych linii rozwojowych. Aby przezwycigzy¢é kwestie ograniczen w
potencjalnej zdolnos$ci cech do ewolucji, organizmy moga zaadoptowac si¢ do nowych lokalnych srodowisk
poprzez nowopowstate innowacje morfologiczne.

Owady sklasyfikowane w obrebie taksonu Cyclorrhapha, obejmujacego prawie potowe sposrod okoto 150 000
opisanych gatunkéw muchowek, Osiagnat znaczny sukces ewolucyjny miedzy innymi dzigki modyfikacjom
morfologii stadiow preimaginalnych. Stadia preimaginalne Muscidae znane sa ze Szerokiego spektrum
specjalizacji pokarmowych oraz jednej z najwickszych wsérdéd Cyclorrhapha réznorodnosci modyfikacji
morfologicznych larw. Wykorzystujac t¢ liczaca okoto 5 200 gatunkow rodzing muchowek jako grupe
modelowa, w naszym projekcie badawczym zbadamy czy adaptacje do roznych specjalizacji pokarmowych
moga prowadzi¢ do okreslonych zmian strukturalnych. Warunkiem wstgpnym do realizacji naszych badan jest
wiarygodna filogeneza grupy modelowej. Poniewaz relacje pokrewienstwa pomiedzy poszczegolnymi liniami
ewolucyjnymi muchowatych budzg powazne watpliwosci, pierwszym etapem naszego projektu badawczego
bedzie rekonstrukcja filogenezy Muscidae. W tym celu wykorzystamy najnowsze metody sekwencjonowania
nowej generacji, ktére umozliwiaja odtworzenie z duzg doktadnoscig relacji pokrewienstwa zaréwno na
nizszych jak i wyzszych poziomach taksonomicznych. W ramach naszych badan zbadamy i opiszemy
morfologi¢ stadiow preimaginalnych licznych gatunkéw muchowatych i po raz pierwszy podejmiemy probe
zidentyfikowania cech o matej zdolnosSci do zmian ewolucyjnych. Cechy te zostang wykorzystane jako
morfologiczne potwierdzenie wybranych galezi otrzymanego drzewa filogenetycznego. W ten sposob,
wykorzystujac jednoczesnie dane molekularne oraz cechy morfologii stadiow preimaginalnych,
zaproponujemy nowy system klasyfikacji Muscidae. Wyniki naszych badan pozwola opisa¢ z wigksza
doktadnoscig relacje pokrewienstwa w obrebie tej istotnej, zardbwno z ekonomicznego jak i sanitarnego punktu
widzenia, dla cztowieka rodziny muchowek. Wykorzystujac filogenetyczne metody poréwnawcze, zbadamy
czy specjalizacje pokarmowe sa skorelowane z okreslonymi modyfikacjami morfologii stadiow larwalnych.
Nastepnie, przy uzyciu metody mapowania stochastycznego odtworzymy specjalizacje pokarmowa oraz
strukture morfologiczng stadiow larwalnych ostatniego wspolnego przodka Muscidae. Dzigki temu bedziemy
mogli przesledzi¢ na drzewie filogenetycznym historie ewolucyjng strategii zdobywania pokarmu oraz
morfologii larw w poszczegdlnych liniach rozwojowych.



