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Popularnonaukowy opis badan prowadzonych w ramach rozprawy doktorskiej

Taksonomia to jedna z najstarszych dziedzin nauki, ktdra zajmuje si¢ nazywaniem i opisywaniem
gatunkoéw. Badania taksonomiczne na drobnych bezkrggowcach czesto sa problematyczne, poniewaz wiele
grup drobnych organizmoéw posiada bardzo nieliczne cechy umozliwiajace opisywanie i rozpoznawanie
gatunkow. Przyktadem takiej grupy sa niesporczaki (Tardigrada), czyli mikroskopijne zwierzeta, ktore mozna
znalez¢ w mchach i porostach, znane ze swych imponujgcych zdolnoéci do przetrwania w ekstremalnie
trudnych warunkach srodowiskowych. Nieliczne cechy, ktore umozliwiajg identyfikacje gatunkows, a takze
brak szczegétowej wiedzy na temat zmienno$ci w tych cechach, przyczynity si¢ do notorycznego
niedoszacowania biordznorodno$ci gatunkowej niesporczakoéw. Jest tak dlatego, ze trudno$ci w
rozpoznawaniu niesporczakow przekladaja sie na bledy w ich identyfikacji, co czesto skutkuje uznawaniem
kilku podobnych do siebie gatunkoéw za jeden.

W ramach mojej pracy doktorskiej rozwiazuje niejasnosci taksonomiczne i filogenetyczne (zwigzane
z pokrewienstwem) miedzy gatunkami nalezgcymi do kompleksu gatunkow Macrobiotus hufelandi, w ktory
jest rozprzestrzeniony na catym $wiecie i cechuje si¢ niezwykla roéznorodnoscig gatunkowg oraz ogromng
roéznorodnoscig cech morfologicznych. Wiekszo$¢ opiséw gatunkdéw nominalnych, czyli ,,wzorcowych” dla
poszczegblnych grup w obrebie kompleksu M. hufelandi, charakteryzuje si¢ przestarzatymi i niedoktadnymi
opisami. W swoich badaniach wykorzystuje nowoczesne metody taksonomii integratywnej, ktora faczy dane
pochodzace z kilku zrodet, takich jak np. morfologia, biologia molekularna i ekologia. Uzyskane w badaniach
szczegdtowe dane morfologiczne (z uzyciem mikroskopu $wietlnego i skaningowego mikroskopu
elektronowego) oraz molekularne (w postaci sekwencji DNA) na temat badanych gatunkow i ich populacji
umozliwiajg mi przygotowanie nowych i bardziej szczegétowych opisow gatunkow nominalnych. Dzigki
szerokiemu wachlarzowi danych moge wyodrebnia¢ i opisywa¢ nowe dla wiedzy gatunki, co nie byloby
mozliwe bez uaktualnienia i ulepszenia opiséw gatunkow nominalnych. Ponadto, sekwencje DNA pozyskane
w ramach badan wykorzystuje do rekonstrukcji filogenezy, czyli poznania pokrewienstw miedzy gatunkami i
grupami gatunkéw w obrebie kompleksu M. hufelandi. W potgczniu z danymi morfologicznymi, pozwala to
odpowiedzie¢ na pytanie jak mogla wyglada¢ ewolucja poszczegolnych cech morfologicznych w tej niezwykle
zroéznicowanej grupie niesporczakow.

Moja praca doktorska przyczyni sie wiec do znacznego poszerzenia wiedzy na temat biologii,
taksonomii, pokrewienstw i ewolucji gatunkow oraz grup gatunkéw w kompleksie M. hufelandi. Tym samym,
uzyskane wyniki stworzg baze dla dalszych badah zwigzanych z réznorodno$cia organizmow zywych i ich
ekologia. Wobec tego, niniejszy projekt moze postuzy¢ za odnosnik dla badan nad innymi grupami
niesporczakdéw i1 innymi grupami drobnych bezkrggowcodw cechujacych si¢ trudng oraz zawilg taksonomig.



