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POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

W kazdym naturalnym, cho¢ troch¢ wilgotnym $rodowisku, pod gnijacym jesienia
lisciem, w kaluzy, jeziorze, zyja niewidoczne dla ludzkiego oka, prawie przezroczyste
jednokomoérkowe, eukariotyczne organizmy nazywane orzgskami. Moze si¢ wydawacé, ze sg
to organizmy prymitywne i nieistotne, ale to one majg przepis na niesSmiertelnos¢. Modelowy
organizm Paramecium tetraurelia, podobnie jak inne orzeski, posiada dwa rodzaje jader w
obrebie tej samej cytoplazmy, somatyczny makronukleus i generatywny mikronukleus.
Reprezentujg one fizycznie rozdzielone linie: somatyczng i plciows. Kazdorazowo podczas
cyklu piciowego makronukleus jest degradowany, a w jego miejsce rozwija si¢ nowy z
mikronukleusa. Ze wzgledu na to, ze jadra te nie zawieraja identycznej informacji
genetycznej, proces powstania nowego jadra somatycznego poprzedzony  jest
zaprogramowang przebudowg mikronuklearnego DNA. Wzdr rearanzacji jest przenoszony ze
starego makronukleusa na nowy przy udziale czynnikow epigenetycznych. Na szczycie
lawiny proceséw epigenetycznych uruchamiajgcych rearanzacje genomu Paramecium
tetraurelia znajduja si¢ krotkie i dlugie nickodujace RNA. Krotkie RNA sg obrazem calego
genomu zawartego w mikronukleusie i maja mozliwo$¢ przemieszczania si¢ pomiedzy
jadrami w komorce P. tetraurelia. Na zasadzie skanowania i selekcji poprzez parowanie z
dhuzszymi transkryptami, do nowego jadra makronuklearnego docierajg tylko takie krotkie
RNA, ktére naznacza sekwencje DNA do eliminacji.

Natura informacji epigenetycznej jest jednym z najintensywniej badanych obszarow
wspotczesne] nauki, gdyz zapewnia zmiang fenotypu bez zmiany sekwencji DNA, a takze
umozliwia Utrwalenie tego fenotypu w nastepnych pokoleniach. Pozwala tez, na poziomie
ekspresji, dynamicznie reagowa¢ na zmieniajgce si¢ warunki $rodowiska. Jednym z
kluczowych efektorow epigenetycznych we wszystkich organizmach eukariotycznych jest
krotkie niekodujace RNA.

Celem projektu jest zidentyfikowanie czynnikdéw odpowiedzialnych za transport
krotkich niekodujacych RNA pomiedzy linig piciowa (mikronukleusem) a somatyczng
(makronukleusem), aby zbudowaé uproszczony model obrazujgcy procesy zachodzace u
wyzszych eukariontéw. Zostang poznane biatka umozliwiajace przemieszczanie si¢ i import
do jadra somatycznego rybonukleoprotein zawierajacych krotkie RNA. Zostanie pokazane
rowniez, ze transport tych krotkich RNA polega nie na poréwnaniu genomoéw, ale na
komunikacji dwoch niezaleznych maszynerii transkrypcyjnych.



