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Przeplyw genow miedzy populacjami ksztattuje zmienno$¢ genetyczng przysztych pokolen. W
przypadku roslin przeptyw genéw zachodzi poprzez rozprzestrzenianie nasion i pytku. Jednakze w
warunkach silnej fragmentacji populacji, kiedy rosliny tego samego gatunku wystepuja w izolowanych
przestrzennie skupiskach, proces przeptywu genéw moze by¢ silnie ograniczony lub nie zachodzi¢ w
ogole. Brak wymiany genow przyczynia si¢ czesto do spadku zdolnosci adaptacji populacji do nowych
warunkow, pojawiajacych si¢ np. w nastgpstwie zmian klimatu. W konsekwencji izolowane
genetycznie populacje narazone sg na wymarcie.

Niniejszy projekt ma na celu okreslenie skali (czestosci) wymiany genow migdzy rozproszonymi
populacjami cisa pospolitego w Beskidzie Dukielskim (Zachodnie Karpaty). Dzigki zastosowaniu
genetycznych metod okre$lania rodzicielstwa (analizy ojcostwa i macierzynstwa), zblizonych do
metod stosowanych w genetyce sadowej, okreslimy, czy naturalnie odnawiajace si¢ siewki cisa sa
efektem rozprzestrzeniania si¢ nasion i/lub pytku migdzy populacjami.

Cis wytwarza nasiona otoczone migsistg osnowka, ktdre sg roznoszone przez ptaki. Z
dotychczasowych badan wynika, ze zachowanie zerujacych ptakow jest powigzane z iloscig i
wielkoscig nasion. Zaobserwowano, ze drzewa wytwarzajace mniej nasion sg cz¢sciej odwiedzane, a
przeloty po zerowaniu sg dtuzsze. Dodatkowo, stwierdzono, ze mniejsze nasiona potrzebujg wigcej
czasu aby ,,pokona¢” uktad pokarmowy od momentu potknigcia do defekacji. W zwigzku z tym uwaza
si¢, ze mate nasiona s roznoszone na wieksze odlegtosci. Z kolei pylek cisa jest roznoszony przez
wiatr, przez co zakres jego rozprzestrzeniania jest uzalezniony od czynnikow atmosferycznych i
uwarunkowan topograficznych. W niedawnych badaniach teoretycznych oraz kontrolowanych
badaniach eksperymentalnych wykazano, ze w przypadku urozmaiconej topografii (teren gorski lub
pagoérkowaty) odlegto$¢ rozprzestrzeniania pytku jest uzalezniona od wyniesienia punktu
poczatkowego (drzewa meskiego). Jak dotychczas nie zweryfikowano wspomnianych hipotez w
badaniach empirycznych.

Dzigki analizie rodzicielstwa siewek oraz pomiarom obfito$ci obradzania (produkcji nasion),
wyrazonych przez indeks ilosciowy oraz mas¢ nasion, odpowiemy na pytanie, czy odlegtos¢
rozprzestrzeniania nasion jest uzalezniona od obfito$ci obradzania (tj. jakosci bazy pokarmowej).
Ponadto, ustalimy, czy istnieje zwigzek zasiggu rozprzestrzeniania pytku z potozeniem drzewa w
lokalnej topografii. Okreslone w efekcie realizacji projektu modele matematyczne rozprzestrzeniania
pyiku i nasion beda mogly znalez¢ zastosowanie w prognozowaniu przeptywu genéw migdzy
populacjami badanego gatunku, szczegdlnie w obszarach narazonych na szybkie zmiany klimatu.



