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Integratywne badania radiacji adaptacyjnej w staroZytnych jeziorach - przyktad
endemicznej grupy gatunkéw kiet2y (Gammarus spp.) z Jeziora Ochrydzkiego

Niniejszy projekt ma na celu kompleksowe wyjaSnienie, przy zastosowaniu podejScia
integratywnego, mechanizmoéw ewolucyjnych lezacych u podstaw powstania endemicznej grupy
gatunkéw kietzy z rodzaju Gammarus w staroZzytnym Jeziorze Ochrydzkim. Gtéwna hipoteza
badawcza jest zaftozenie, iz obserwowane zrdZnicowanie gatunkowe jest wynikiem radiacji
adaptacyjnej, czyli gwattownej dywersyfikacji wielu gatunkéw od wspélnego przodka w konsekwencji
przystosowywania si€ do nowych nisz ekologicznych.

Jeziora starozZytne (np. Bajkat, Tanganika, Titicaca), czyli te, ktére trwaja nieprzerwanie od
ponad stu tysi€cy lat, sa powszechnie znane jako swoiste “naturalne laboratoria”, w ktérych procesy
specjacyjne moga zostaé szczegdétowo przebadane. Jezioro Ochrydzkie, potoZzone na PStwyspie
Batkanskim na granicy Albanii i Macedonii, jest najstarszym jeziorem w Europie (1.3-1.9 min lat) i
jednym z mniejszych jezior staroZytnych na Swiecie. Jego przeszto$§¢ geologiczna jest dobrze poznana
i zarazem niezwykle interesujaca. Jednocze$nie, uwzgledniajac niewielkie rozmiary jeziora oraz jego
bior6ZnorodnoS¢, wyrdZnia si€¢ ono najwyZszym (sieégajacym ponad 90%) poziomem endemizmu
wérdd obunogdw (Crustacea: Amphipoda), z endemicznym kompleksem gatunkow kietzy z rodzaju
Gammarus na czele. KietZe niejednokrotnie stosowane sa jako organizmy modelowe w badaniach
ekologicznych wdd stodkich, ale takZze stanowia obiekt badan filogeograficznych, wykazujac
niespotykanie wysoki poziom zmienno$ci kryptycznej, obserwowanej jako rozbieznoS¢ pomiedzy ich
zréZnicowaniem molekularnym a morfologicznym. Ochrydzki réj gatunkow z rodzaju Gammarus,
dzieki relatywnie niewielkiej liczbie okofo 10 gatunkéw, stanowi wspaniaty model dajacy
niepowtarzalna okazje do szczegdétowego i kompleksowego zbadania proceséw radiacji adaptacyjnej
zwierzat w Srodowisku staroZytnego jeziora. Dotychczas odnotowano istnienie pewnej struktury
przestrzennej nisz ekologicznych zamieszkiwanych przez rézne gatunki kietzy w jeziorze, ale
zagadnienie to nie zostato jeszcze wnikliwie przebadane. Wyniki analiz filogenetycznych natomiast
wykazaty niezgodno$§¢ diagnostycznych cech molekularnych i morfologicznych wyrdzniajacych
gatunki w obrebie kompleksu. Ponadto wstepne analizy kariotypdw ujawnity réZznorodno$¢ liczby
chromosoméw u poszczegdlnych przedstawicieli ochrydzkich kietzy. Wszystkie dotychczasowe
analizy podkreS$laty konieczno$é zastosowania strategii integratywnej w rozwiazaniu zagadki
powstania ochrydzkiego roju gatunkdw Gammarus, taczacej dane zaréwno genomowe jak i
ekologiczne oraz morfologiczne.

W niniejszym projekcie planujemy podjecie badan molekularnych polegajacych na
sekwencjonowaniu  transkryptomu, okreSleniu preferencji Zywieniowych na podstawie
metabarkodingu DNA treSci pokarmowej oraz analizie wielkoSci genomu poszczegdlnych gatunkdéw
przy uzyciu cytometrii przeptywowej, w potaczeniu ze szczegdtowa analiza morfologii funkcjonalnej
gatunkéw z Jeziora Ochrydzkiego, a takZe ich krewnych z pobliskich rzek i strumieni. Tym samym po
raz pierwszy uzyskamy tak dogfebny i cato$ciowy obraz endemicznego kompleksu gatunkdw
skorupiakdéw pochodzacych ze staroZytnego jeziora.



