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Genetyczna historia Polski

Po odkryciu przez Watsona i Cricka budowy czasteczek DNA (podwdjna spirala) i rozszyfrowaniu kodu
genetycznego jesteSmy na etapie poznawania pelnego zapisu genetycznego wielu organizmoéow, z cztowiekiem
wilgcznie. 26 stycznia roku 2000, prezydent USA Bill Clinton oraz premier Wielkiej Brytanii Tony Blair, na
wspolnej konferencji prasowej oglosili, ze udalo si¢ pozna¢ sekwencje nukleotydowa genomu (czyli wszystkich
genow) cztowieka, co uznali za niezwykle wazne osiggnigcie. Od tego czasu nastgpil ogromny postep w
technikach sekwencjonowania DNA i kazdy z nas, jezeli zechce, moze za 3000 $ poznaé¢ sekwencje swojego
genomu.

Czemu shuzy wiedza o zapisie genetycznym cztowieka? Ma ona, przede wszystkim, duze znaczenie dla
genetyki medycznej. Pozwala na stwierdzenie, czy w naszych genach znajdujg si¢ takie, ktore warunkuja
predyspozycje na choroby genetyczne i nowotworowe. Pozwala takze na ustalanie stopnia naszego pokrewienstwa
z innymi ludzmi, a takze na odtworzenie catej historii naszego gatunku, od czasoéw gdy nasi przodkowie wyszli z
Afryki, a nawet czaséw wczesniejszych. DowiedzieliSmy si¢, jak na poziomie DNA ro6znimy si¢ od naszych
najblizszych kuzynéw, szympansow (ok 1,5%) i ze mamy okoto 2% gendéw Neandertalczyka, co $wiadczy o tym,
ze dwa gatunki, Homo sapiens i Homo neandertalensis, krzyzowaly si¢ ze soba.

Glownym celem niniejszego projektu jest odtworzenie genetycznej historii Polakéw. Zamierzamy
przeprowadzi¢ analizy antycznych i wspotczesnych genomow i znalez¢ odpowiedz na szereg waznych pytan: (1)
Jaka strukture i jaka zmienno$¢ wykazywala ludzka populacja wystepujaca na terenach obecnej Polski i jakie jej
zmiany miaty miejsce w ciggu ostatnich kilku tysigcy lat? (2) Czy zmiany w strukturze populacji byty zwigzane z
waznymi wydarzeniami w historii polskiej populacji, takimi jak przej$cie od zbieractwa-myslistwa do rolniczego
trybu zycia? (3) Czy w naszych genomach wystepuje (i jak jest duza) domieszka genéw odziedziczonych po
Wandalach, Gotach i innych ludach, ktére dokonywaty inwazji Wschodnio-Centralnej Europy podczas wielkich
wedrowek ludow? (4) Jak duze roznice genetyczne wystepuja pomigdzy réoznymi subpopulacjami w Polsce i
populacjami zamieszkujacymi kraje sgsiednie?

Badania tego typu sa prowadzone na catym $wiecie, tworzone sg migdzynarodowe konsorcja do realizacji
projektéw majacych na celu analizg wielkich liczb ludzkich genomow. Dla przyktadu, mieszkancy Wysp
Brytyjskich chcag wiedzie¢ ile w ich genomach jest gendw ,,niemieckich”, ,,rzymskich” czy ,,normandzkich”.
Archeolodzy odkryli wiele cmentarzysk ludow zamieszkujacych Polske w minionych wiekach. Sg dostgpne
materiaty kostne, z ktorych mozna wyizolowa¢ DNA, ustali¢ jego sekwencje nukleotydowa i na tej zasadzie ustali¢
przynalezno$¢ etniczng analizowanych osobnikéw. Projekt bedzie realizowany przy Scistej wspolpracy z polskimi
archeologami a takze z zespotami naukowcéw dysponujacymi danymi dotyczacymi genomoéw wspotczesnej
populacji polskiej, dzigki czemu ma duze szanse na dostarczenie warto$ciowych rezultatow.



