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C.1. POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Obecnie mamy do czynienia z globalnym kryzysem biordznorodnosci, spowodowanym gwattownymi
zmianami §rodowiska i klimatu, indukowanymi przez cztowieka. Skala tych zmian jest tak ogromna, ze wiele
organizmow najprawdopodobniej wymrze przed koncem biezacego stulecia. Zrozumienie konsekwencji
ewolucyjnych i ekologicznych zmian $rodowiskowych jest niezbedne dla skutecznej ochrony
bior6znorodnosci. W szczegodlnosci, identyfikacja czynnikow wptywajacych na tacznos¢ miedzy populacjami
i determinujgcych poziom przeptywu genow migdzy nimi jest niezb¢dna dla: 1) przewidywania reakcji
organizmow na zmiany w $rodowisku, 2) opracowania strategii ochrony pozwalajagcych na dlugoterminowe
zachowane potencjalu adaptacyjnego. Tego rodzaju informacje sg szczegolnie cenne i pilnie potrzebne dla
organizméw wykazujacych niska mobilnos¢ i ograniczong plastyczno$é ekologiczng. Swietnym przyktadem
takiej grupy sa ptazy, doswiadczajace katastrofalnego wymierania w skali globalnej. Ptazy sg najbardziej
zagrozona grupa kregowcdéw, ponad 30% gatunkéw zagrozonych jest wymarciem w krotkiej perspektywie.
Przyczyny tego wymierania nie sa3 w pelni poznane, lecz utrata i fragmentacja siedlisk sa powszechnie uwazane
za jedne z najwazniejszych, globalnych przyczyn wymierania ptazow. Genomika krajobrazu taczy narzedzia
z zakresu genetyki populacyjnej, statystyki przestrzennej i ekologii krajobrazu, celem testowania wplywu
wiasciwosci krajobrazu na taczno$¢ populacji i przeplyw genow miedzy nimi. Poréwnanie gatunkéw o
podobnym rozmieszczeniu geograficznym i badanie wielu regionéw geograficznych w obrebie gatunku sa
szczegolnie wartosciowe, poniewaz pozwalaja na konstrukcje modeli o duzej mocy predykcyjnej i szerokim
zastosowaniu.

Celem proponowanego projektu jest identyfikacja tych cech krajobrazu, ktore determinuja taczno$é¢, na
poziomie genetycznym mig¢dzy populacjami traszek. Badania zostang przeprowadzone na dwu blisko
spokrewnionych, lecz ekologicznie odrgbnych gatunkach — traszce karpackiej (Lissotriton montandoni) oraz
traszce zwyczajnej (L. vulgaris) w regionie Karpat (Polska, Rumunia, Ukraina). Uzyskane informacje zostana
wykorzystane do przewidzenia reakcji obu gatunkow na zachodzace obecnie zmiany $rodowiskowe i
zaproponowania takiej strategii ochronnej, ktora zapewni dlugoterminowe utrzymanie potencjatu
adaptacyjnego. Proponowany projekt pozwoli na lepsze zrozumienie konsekwencji ekologicznych i
ewolucyjnych zmian §rodowiskowych dla traszek i salamander, utatwiajac zarzadzanie populacjami i ochrong.
Ponadto, ocenimy przydatnos$¢ roznych metod analitycznych i sposobow poboru prob w terenie, dostarczajgc

wskazowek dla przysztych badan, wykorzystujacych podejscie okreslane jako genomika krajobrazu.



