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Zasadnos$¢ wynikajaca z potrzeby przeprowadzenia badan opisanych w niniejszych projekcie wynika
glownie z pilnej potrzeby zrozumienia potencjalu adaptacyjnego Fusarium graminearum sensu stricto (F.g.
s.s.). F.g. s.s. jest gldownym gatunkiem powodujacym Fuzarioz¢ ktoséw zbdz na catym §wiecie. W wyniku
ankiety przeprowadzonej wsrod szerokiej gamy fitopatologdow z réznych badawczych osrodkow
miedzynarodowych, gatunek ten zostal zakwalifikowany do dziesieciu najwazniejszych patogendw roslin o
globalnym znaczeniu. F.g. s.s. stanowi duze zagrozenie dla zdrowia czlowieka i zwierzat poprzez
zanieczyszczanie ziarna wysoce szkodliwymi mykotoksynami.

Dotychczasowy stan wiedzy na temat procesow ewolucyjnych oraz cech genomowych
odpowiedzialnych za dywergencje F.g. s.s. jest ograniczony do badan dotyczacych populacji polowych z
obszaru Ameryki Péinocne;.

Innowacyjny charakter niniejszych badan dotyczy celu badawczego jakim jest odkrycie struktury
populacji oraz zidentyfikowanie selekcji w europejskich populacjach F.g. s.s.

Wyniki uzyskanych badan bedg stanowi¢ znaczny wktad w rozwoj takich obszaréw badawczych jak
fitopatologia, hodowla ro$lin, genetyka i biologia grzybow, itd. Uzyskane wyniki badan, dzigki
zidentyfikowaniu mechanizméw selekcji oraz odkryciu regionéw genomowych odpowiedzialnych za
dywergencje populacji, moga stanowi¢ zrodto informacji dla przysztych funkcjonalnych badan.

Regionalne zroznicowanie w dystrybucji poszczegolnych genotypow trichotecenowych w Europie
sugerujg istnienie metapopulacji oraz innych odrebnych (lokalnie wystepujacych) populacji F.g. s.s.
charakteryzujacych si¢ ograniczonym przyptywem genéw. W niniejszym wniosku wysunigto hipoteze
stanowiaca, ze ewolucja europejskich populacji F.g. s.s. ma odmienny charakter niz tego samego gatunku
patogenu w innych szerokos$ciach geograficznych. F.g. s.s. w Europie prawdopodobnie sktada si¢ z
pojedynczej, rekombinujacej na szersza skale metapopulacji skladajacej si¢ glownie z genotypow
trichotecenowych 15ADON oraz innych lokalnie wystepujacych i koegzystujacych populacji sktadajacych sie
gtéwnie z genotypow 3ADON i NIV. Jedynie analizy genomowe szczepow pozyskanych z réznych rejonow
geograficznych, zaréwno z Europy (Polska, Wilochy, Rosja, Niemcy, Francja i Holandia) jak i innych
kontynentéw (Ameryka Pin., i Pid., Azja, Afryka) na zweryfikowanie w/w hipotezy badawcze;.

Fungicydy syntetyczne, w szczegdlnosci z grupy azoli, odgrywaja szczegdlnie istotng role w ochronie
zboz przed fuzarioza ktoséw. Jednakze, w wielu roznych rejonach geograficznych stwierdzono zréznicowana
wrazliwo$¢ F.g. s.s. na azole. Nalezy zaznaczy¢, ze nie ma obecnie bardziej efektywnych metod ochrony przed
grzybami z rodzaju Fusarium niz wlasnie stosowanie azoli. Dotyczy to zar6wno obszaru rolnictwa jak i
medycyny. Z uwagi na powyzsze istnieje duza potrzeba zrozumienia mechanizméw adaptacyjnych F.g. s.s. na
te fungicydy. W niniejszym wniosku wysunigto hipotezg stanowigca, ze predominacja genotypu 15SADON w
Europie moze by¢ zwigzana z wigkszym potencjatem adaptacyjnym tego genotypu na azole. Aby to
potwierdzié, zaplanowano badania majgce na celu ocen¢ zréznicowania europejskich szczepow F.g. s.s. na
tebukonazol, ktory jest jednym z najczgséciej stosowanych fungicydow azolowych w Europie. Niniejsze
badania obejmuja réwniez analizy transkryptomowe, w wyniku ktérych nastapi identyfikacja mechanizméw
adaptacyjnych F.g. s.s. na azole.

W wyniku niniejszych badan zostanie przenalizowanych 105 réznych szczepoéw F.g. s.s. Odpowiednio
adnotowane genomy postuza do zrealizowania poszczeg6lnych zadan badawczych na ktore sktadac sie bedzie:
wykrywanie polimorfizmu pojedynczego nukleotydu, ustalanie réznic demograficznych na poziomie
genomowym europejskich i amerykanskich populacji Fusarium, wykrywanie selekcji w populacjach grzybow,
porownywanie zasobu genowego pomiedzy szczepami, analizy wzbogacenia zbiorow gendw, Ocena roznic
adaptacyjnych szczepéw wzglgdem tebukonazolu oraz analizy transkryptomowe.



