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Streszczenie popularnonaukowe

Gtownym celem projektu jest sprawdzenie, czy: (1) pochodzace z rdéznych, izolowanych
rejondw rodzimych, odmienne genetycznie populacje gatunkéw inwazyjnych roznig si¢
pomiedzy soba potencjalem inwazyjnym; (2) kontakt miedzy dotychczas izolowanymi
populacjami prowadzi do ich krzyzowania i powstania superhybrydy o jeszcze wyzszym
potencjale inwazyjnym. Na model badawczy wybrany zostat pochodzacy z rejonu Ponto-
Kaspijskiego gatunek obunoga Dikerogammarus villosus. Odrebne genetycznie populacje
pochodzace z Dunaju i Dniepru z sukcesem skolonizowaty odpowiednio Odr¢ i Wiste w Polsce,
docierajac do kraju z przeciwnych kierunkéw (front zachodni oraz wschodni). Prawdopodobnie
dojdzie do kontaktu tych populacji w przysztosci. W ramach projektu zweryfikowane zostang
nastepujace hipotezy badawcze:

Hipoteza 1: Populacje z obu frontéw inwazyjnych réznig si¢ genetycznie nie doszlo do ich
kontaktu.

Potwierdzimy strukture genetyczng populacji badaniami molekularnymi opartymi na
markerach mikrosatelitarnych. Jest to niezbe¢dne, aby wybraé "czysta" populacje wschodnig i
zachodnig dla dalszych badan eksperymentalnych.

Hipoteza 2: Potencjal inwazyjny populacji z frontu wschodniego i zachodniego rozni sie.

Roznice genetyczne pomiedzy populacjami z obu frontéw moga wptywaé na ich cechy
biologiczne i fizjologiczne m.in. tolerancj¢ na warunki srodowiskowe, a w rezultacie na ich
potencjal inwazyjny. Moze to by¢ dodatkowo zmodyfikowane przez warunki termiczne, cO jest
niezwykle istotne w swietle trwajacej zmiany klimatu.

Hipoteza 3: Sukces reprodukcyjny i kondycja potomstwa: czy uzyskane z krzyzowania
populacji z dwoch frontow potomstwo wykazuje wyzszy potencjal inwazyjny, niz
potomstwo uzyskane w obrebie populacji.

Pomimo genetycznej odrebnosci populacji, bariera reprodukcyjna jest mato prawdopodobna.
Sprawdzone zostanie, czy sukces rozrodczy osobnikow migdzy frontami i wewnatrz jest
poréwnywalny. W przypadku kontaktu populacji z wschodniego i zachodniego frontu, nastapi
hybrydyzacja. Potencjalnie moze spowodowaé powstanie super-hybrydy: osobniki posiadajace
jeszcze wyzszy potencjal inwazyjny ze wzgledu na zwigkszong réznorodnos¢ genetyczng 1
prawdopodobne szersze zakresy tolerancji na warunki srodowiskowe.

Proponowany projekt jest bardzo wazny w skali globalnej. Obecny etap inwazji D. villosus w
Polsce jest wyjatkowa szansg na monitorowanie prawdopodobnego kontaktu tych dwoch
frontow 1 wewnatrzgatunkowej hybrydyzacji. Wybor D. villosus jako organizmu modelowego
ma kluczowe znaczenie, poniewaz wschodnie i zachodnie populacje byly genetycznie
odmienne i prawdopodobnie miaty rozne optima srodowiskowe. Hybrydyzacja moze
doprowadzi¢ do powstania super-hybrydy, o jeszcze wigkszym potencjale inwazyjnym i
skutkowaé przyszlg "re-inwazja" przez nowopowstate osobniki. Sytuacja jaka obserwujemy w
dynamice inwazji oraz rozmieszczenia tego gatunku w Polsce, to $wietna okazja do
eksperymentalnego przetestowania tej hipotezy.



