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Rdza brunatna, wywolywana przez grzyb Puccinia recondita f.sp. secalis, jest choroba zyta powodujaca
powazne straty w plonie siegajace nawet do 40%. Wigkszos¢ wspodtczesnych odmian zyta uprawianych w
Polsce charakteryzuje si¢ srednig odpornoscig na chorobe. Mimo wieloletnich badan wiedza na temat
genetycznego podioza odpornosci na rdzg brunatng jest wcigz fragmentaryczna. Dotychczas nie
wyizolowano genéw warunkujacych odpornos¢ na te chorobe, a jedynie zidentyfikowano je i okreslono
ich lokalizacje w genomie metodami genetyki Mendlowskiej. Celem niniejszego projektu jest
poglebienie dotychczasowej wiedzy na ten temat przez wyizolowanie i scharakteryzowanie genéow
odporno$ci na patogen wywolujacy chorobe w roéznych stadiach rozwojowych zyta, a takze,
dodatkowo, zidentyfikowanie metabolitow syntetyzowanych przez zainfekowana ro$line oraz
zsekwencjonowanie genomu grzyba. Planowane w projekcie kompleksowe podejscie obejmujace
efektywne metody molekularne i biochemiczne: (1) sekwencjonowanie transkryptoméw, (2) identyfikacja
genow docelowych dla matych czasteczek RNA rosliny i patogena mobilizowanych w trakcie infekcji, (3)
analiza ekspresji genow kandydujacych w czasie rzeczywistym, (4) analiza in silico w celu znalezienia w
genomie zyta sekwencji posiadajacych strukturg charakterystyczng dla genéw odpornosci, (5) mapowanie
genetyczne genoéw loci cech ilosciowych zwiagzanych z odpornoscig na rdzg¢ brunatna,(6) wysokosprawna
chromatografia cieczowa pozwalajaca na precyzyjne monitorowanie zmian w metabolizmie zainfekowanych
ro$lin, a takze (i) obiecujace wyniki badan wstepnych, (ii) posiadanie dobrze scharakteryzowanych izolatow
grzyba oraz (iii) dostep do pelnej sekwencji genomu zyta powinny pozwoli¢ na szybkie osiggnigcie
zakladanego celu. Wyizolowanie gendéw odpornosci na rdze brunatng pozwoli lepiej zrozumie¢ mechanizmy
zwigzane z procesem patogenezy i odpowiedzig rosliny. Poznanie ich sekwencji moze tez sta¢ si¢ podstawa
dla opracowania marker6w molekularnych skutecznie wspomagajacych hodowle odporno$ciows zyta, a to z
kolei, w dalszej perspektywie, moze przynies¢ efekt ekonomiczny w postaci wyhodowania i zarejestrowania
nowych odmian odpornych na rdz¢ brunatna.



