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Patogeny roslinne powodujg znaczace straty w swiatowej produkcji roslin. Ocieplenie klimatu, import
egzotycznych owocéw i warzyw, a takze wzmozony ruch turystyczny sprzyjajg zawlekaniu nietypowych
dla naszego regionu szczepdw bakteryjnych. Aby opracowac¢ nowe i skuteczne sposoby ochrony roslin,
musimy dogtebnie pozna¢ na poziomie molekularnym procesy warunkujgce zjadliwos¢ bakterii
oraz odpornos¢ roslin. Pseudomonas syringae jest czestg przyczyng chordb bakteryjnych roslin. Dysponuje
biatkowym aparatem przypominajacym strzykawke, za pomocg ktérego moze wstrzykiwa¢ swoje biatka
zwane efektorami bezposrednio do komérki gospodarza. Efektory zazwyczaj ingerujg w mechanizmy
odpornosciowe gospodarza, co sprawia, ze sg szczegdlnie niebezpieczne dla roslin. Kazdy szczep P. syringae
posiada zestaw efektoréw, ktéry determinuje scenariusz infekcji oraz zakres zasiedlanych gospodarzy.

W niniejszym projekcie zamierzamy badac jedng z rodzin biatek efektorowych, ktéra nosi nazwe HopAG1.

Nasze wstepne obserwacje wskazujg, ze to biatko jest obecne w réznych przedziatach komorki
roslinnej i oddziatuje z réznymi biatkami gospodarza, co moze sugerowaé, ze rozregulowuje w komorce wiele
proceséw zyciowych. Przeprowadzone przez nas analizy bioinformatyczne wykazaty, ze biatko HopAG1
zawiera trzy segmenty zwane domenami, ktére mogg wykazywaé przeciwstawne aktywnosci,
tj. ADP-rybozylotransferazy, kinazy i hydrolazy NUDIX. Ponadto biatko to moze ulega¢ w komadrce roslinnej
modyfikacjom dziatajgcym jak swoisty przetacznik, ktdry zmienia strukture biatka a tym samym uruchamia
jego rézne aktywnosci.

W ramach tego projektu podejmiemy préby sprawdzenia czy biatko HopAG1 ulega modyfikacjom
w komdrce rodlinnej. Ocenimy wptyw tych modyfikacji oraz wprowadzonych podstawien w obrebie
hipotetycznych motywdéw na docelowa lokalizacje komdérkowg efektora, oddziatywanie z innymi biatkami,
aktywnos¢ enzymatyczng, jak rowniez zjadliwos¢ P. syringae. Scharakteryzujemy rowniez oddziatywania
ze zidentyfikowanymi juz biatkami roslinnymi, ktére wchodzg w interakcje z HopAG1, ale takze chcemy
znalez¢ nowych potencjalnych partneréw. Podejmiemy tez kroki, aby wyjasni¢ mechanizm dziatania HopAG1.



