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Wirusy roslinne sa powszechnie wystepujacymi patogenami porazajacymi ro$liny gospodarczo-
wazne 1 ozdobne, a wywolywane przez nie choroby czgsto skutkujg obnizeniem ilosci 1 jako$ci plonu.
Dotychczas nie opracowano skutecznych $rodkéw chemicznych umozliwiajacych bezposrednie zwalczanie
wirusa w roélinie, dlatego strategie walki z tymi patogenami opierajg si¢ glownie na dzialaniach
prewencyjnych np. stosowaniu materiatu propagacyjnego wolnego od wirusa czy usuwaniu porazonych
ro§lin ze $rodowiska. W ostatnich latach zauwazono, ze duzy potencjal w ochronie roslin moga miec
defektywne czasteczki RNA (D RNA) zasocjowane z niektorymi wirusami lub powstajace de novo w czasie
rozwoju infekcji. Czasteczki te pochodza z genomu wirusa pomocniczego, ktoremu towarzysza, a ich
powstawanie prawdopodobnie zachodzi na drodze rekombinacji w wyniku tzw. ,,poslizgu polimerazy”.
Czasteczki te mogg obniza¢ akumulacj¢ wirusa w ro$linach, co skutkuje ostabieniem obserwowanych
symptomow chorobowych (tzw. defektywne interferujagce RNA, DI RNA). Ze wzgledu na tg unikalng ceche,
DI RNA moglyby by¢ wykorzystywane jako innowacyjne narzedzia do ochrony ro$lin przed wirusami.
Niezwykle wazne jest wigc uzyskanie wiedzy dotyczacej mechanizméw powstawania DI RNA oraz ich
wplywu na namnazanie si¢ wirusa w roslinach. Celem niniejszego projektu jest okreslenie roli specyficznych
miejsc w genomie wirusa czarnej pierscieniowej plamisto$ci pomidora (ang. Tomato black ring virus,
TBRV) w tworzeniu DI RNA oraz wptywu zmiany gospodarza na ich powstawanie.

Badania prowadzone do tej pory w Zaktadzie Wirusologii i Bakteriologii Instytutu Ochrony Roslin —
Panstwowego Instytutu Badawczego wykazaly, ze niektére z izolatow TBRV zdolne s3 do tworzenia DI
RNA de novo na drodze wielokrotnego pasazowania wirusa w tym samym gospodarzu. Czasteczki te
wplywaja na symptomy chorobowe na ro$linach i hamujg namnazanie wirusa w ro$linie. Wyrézniono dwa
typy czasteczek towarzyszacych izolatom TBRV, a poréwnanie sekwencji nukleotydow DI RNA
z sekwencja nukleotydow wirusa umozliwito wyznaczenie motywow/regionow, ktore moga by¢ potencjalnie
zaangazowane w proces tworzenia DI RNA.

W ramach projektu zaplanowano badania z wykorzystaniem technik biologii molekularnej, ktore
pozwola na wprowadzenie okre§lonych mutacji do genomu wirusa, modyfikujacych rejony/motywy, ktore sa
potencjalnie zaangazowane w proces tworzenia DI RNA. Analizowany bedzie wplyw tych zmian na proces
powstawania DI RNA, ich struktury oraz sekwencje. Ponadto sprawdzony zostanie wplyw zmiany
gospodarza (tzw. host-jumping) na tworzenie DI RNA. Do tej pory badania byly prowadzone tylko w
kontekscie wielokrotnego pasazowania wirusa w jednym, okreslonym gospodarzu np. tytoniu. Powstaje
jednak pytanie czy wielokrotna zmiana gospodarzy w trakcie pasazowania bedzie sprzyjata indukcji DI RNA
czy wprost przeciwnie? Badania te bedg prowadzone pod katem analizy powstawania DI RNA, jak i wptywu
tych czasteczek na akumulacje wirusa.

Zadania zaplanowane w projekcie pozwola poszerzy¢ wiedz¢ na powstawania DI RNA zaré6wno w
aspekcie wptywu okre§lonych sekwencji w genomie wirusa macierzystego, jak i roli gospodarza w tym
procesie. Otrzymane wyniki zostang opublikowane w renomowanych czasopismach naukowych i beda
punktem wyjscia do dalszych badan nad rolg DI RNA i ich potencjalnemu zastosowaniu w ochronie roslin
przed wirusami.



