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Celem niniejszego projektu jest rozwigzanie niektorych problemow z zakresu historii ewolucyjnej fauny
Anddéw na podstawie filogenezy i wzorcow rozmieszczenia motyli dziennych z podplemienia Pronophilina.

Andy zostaly wybrane za obszar badawczy w szczegodlnosci dlatego, Ze jest to region gdzie wystepuje
najwieksza liczba gatunkow roslin i zwierzat ladowych na naszym globie. Ogromna réznorodno$¢ biotyczna
Andéw powiazana jest z ich skala, jest to bowiem najwickszy tancuch gorski Swiata rozciagajacy sie poprzez
calg strefe tropikalng i subtropikalng, az po obszary subantarktyczne, oraz z ich wielka r6znorodnos$cia
ekologiczna, charakteryzujaca si¢ obecnoscia niemal wszystkich rodzajow srodowisk naturalnych roztozonych
rownoleznikowo i wysokosciowo. Stad tez wielkie znaczenie Andow dla poznania pochodzenia oraz ewolucji
faun gorskich, nie tylko w skali kontynentalnej, ale takze globalnej, oraz jako obszar badawczy w
interdyscyplinarnych badaniach naukowych, w szczegolnosci z zakresu ekologii i biogeografii. Zrozumienie
w jaki sposob fauna andyjska ewoluuje w czasie i przestrzeni ma zatem znaczenie ogdlnopoznawcze. Nasza
wiedza na temat tych procesow jest nadal, pomimo szeregu prac na ten temat opublikowanych w ostatnim
czasie, bardzo powierzchowna.

Jednym z najlepszych narzedzi do poznania tych proceséw sg wyczerpujace dane na temat filogenezy
wybranych grup organizméw. Grupy takie powinny spetnia¢ szereg warunkow, z ktorych najwazniejszy to
wysoka réznorodno$é, to jest w tym przypadku duza liczba sktadajacych si¢ na nie gatunkow i rodzajow.
Grupa wybrana za przedmiot badan niniejszego projektu, podplemie Pronophilina, jest najbardziej liczebna
pod wzgledem gatunkowym nie tylko wsrod motyli Andow, ale takze we wszystkich tropikalnych obszarach
gorskich Ziemi. Nalezy do niej okoto 650 gatunkdéw zgrupowanych w obrebie 45-50 rodzajow. Zdecydowana
wiekszo$é to gatunki wylacznie tropikalne andyjskie, cho¢ niektore wystepuja takze w Ameryce Srodkowej,
na Wyzynie Gujanskiej, na pobrzezu brazylijskim oraz na argentynskiej pampie. Wiele z nich to gatunki
wybitnie endemiczne, w niektorych przypadkach wystepujace tylko na obszarach pojedynczych masywow
gorskich oraz cechujacych si¢ czgsto bardzo waskimi zasiggami wysoko$ciowymi.

Filogeneza motyli z podplemienia Pronophilina jest bardzo stabo zbadana. Mimo, ze dane na temat drzew
rodowych zostalty opublikowane dla niektorych rodzajow, to jest to grupa tak réznorodna, ze pokrewienstwa
pomigdzy poszczegdlnymi rodzajami oraz z innymi grupami motyli sg nadal powierzchownie poznane. Co
istotne, dotychczasowe badania filogenetyczne byly wykonywane wylaczenie na podstawie ograniczonej
liczby, zwykle od 3 do 5 marker6w molekularnych. Dlatego tez, metoda badawcza zaproponowana do
realizacji niniejszego projektu ma charakter nowatorski, jako ze zaktada sekwencjonowanie wielu set
markeréw dla kazdego gatunku. Ponadto, umozliwia ona otrzymanie materiatu DNA ze starych okazow
muzealnych przechowywanych przez wiele lat. Z tego punktu widzenia jest zatem niezwykle istotne, ze
zdecydowana wigkszos¢, bo ponad 600 gatunkow z podplemienia Pronophilina znajduje si¢ w najbogatszym
zbiorze naukowym tej grupy owadow na $wiecie nalezacym do Uniwersytetu Jagiellonskiego w Krakowie.
Dla uzyskania petnego obrazu filogenezy grupy niezbgdne jest jednak zebranie pozostatych gatunkéw w
trakcie badan terenowych na obszarze Andow. Okazy zdeponowane w tym zbiorze b¢dg nie tylko stuzyly do
badan morfologicznych i molekularnych, ale takze beda stanowily Zrédto istotnych danych o zasiegach
wysokosciowych i geograficznych gatunkéw. Dane te, w powigzaniu z drzewami filogenetycznymi,
umozliwig przeprowadzenie rekonstrukcji sciezek ewolucji z perspektywy geograficznej badanej grupy, czyli
przeprowadzenie tak zwanej analizy filogeograficznej.



