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Roznorodnos¢ swiata ozywionego intryguje uczonych od setek lat. Dlaczego osobniki jednego
gatunku roznig si¢ od siebie? Dlaczego niektore z nich sg do siebie podobne? Jakie czynniki wptywaja na
zmienno$¢ obserwowang w poszczegolnych populacjach? Poczatkowo uczeni zajmowali si¢ wyjasnieniem
tej zmiennosci na poziomie fenotypowym, badajac te cechy organizmow, ktore mozna zobaczy¢ ,,gotym
okiem” lub, nieco p6zniej, przy pomocy mikroskopu. Przetomowe odkrycie ubiegtego wieku, ze osobniki
r6znig si¢ miedzy sobg rowniez na poziomie sekwencji DNA, pozwolito uczonym zadawac te same pytania
na poziomie molekularnym i rozpoczeto kompletnie nowa, dotad nieznang, ere badan. Na przestrzeni wielu
lat odkryto, migdzy innymi, ze réznice w sekwencjach DNA migdzy osobnikami moga by¢ neutralne, to
znaczy bez wptywu na przezywalnos$¢ i rozrodezo$¢ osobnika, lub adaptacyjne, wptywajace na to, jak,
mdwiac potocznie, osobnik radzi sobie w zyciu, jakg ma szanse przekaza¢ swoje geny do kolejnych pokolen.
Zrozumiano rowniez, ze na zmienno$¢ sekwencji DNA wptyw maja czynniki demograficzne, takie jak np.
drastyczne zmiany wielkosci populacji spowodowane nagtymi zmianami srodowiska (np. w czasie
zlodowacen, kiedy wiele osobnikoéw gingto, a ta czes¢, ktora przezyta musiata szukaé schronienia w tzw.
refugiach). Pomimo dekad badan, wiele pytan dotyczacych czynnikéw wplywajacych na zmienno$é
sekwencji DNA pozostaje jednak zagadka. Nie jest na przyktad jasne, w jaki sposdb nagle i powtarzajace si¢
zmiany wielkos$ci populacji wptywajg na zmienno$¢ neutralng i adaptacyjng. Takie zmiany wielkos$ci
populacji obserwujemy, na przyktad, u gatunkéw patogenéw w czasie wybuchu nawracajgcych epidemii lub
u gatunkdow szkodnikow upraw i lasow, ktore wielokrotnie zwigkszaja swoja liczebno$¢ w czasie gradacji
by, po jej zakonczeniu, powrdci¢ do swojej pierwotnej liczebnosci. Zrozumienie genetycznych konsekwencji
takiej dynamiki jest w szczegdlnosci wazne, jezeli pomyslimy o zmienno$ci adaptacyjnej. Co si¢ dzieje z
wariantami genéw, ktore sg korzystne dla danego osobnika? Czy ewolucja przebiega w inny sposob w
populacjach, ktore doswiadczaja nagtych i powtarzajacych si¢ zmian wielko$ci, a w inny sposéb w
populacjach o statej liczebnosci? Migdzy innymi na te pytania zamierzam odpowiedzie¢, uzywajac kornika
drukarza jako gatunku modelowego. Kornik drukarz jest jednym z najwazniejszych szkodnikow lasow
swierkowych. Jezeli warunki Srodowiska sg sprzyjajace (np. burza powali wiele drzew) jego liczebnosé¢
moze nagle, masowo wzrosng¢ i spowodowaé $mier¢ nawet tysiecy drzew w danym regionie. Takie
gradacje kornika drukarza obserwuje sie coraz cze$ciej, szczegodlnie w potudniowej i srodkowej Europie, w
przeciwienstwie do potnocnej Europy, gdzie gradacje sa wcigz dos¢ rzadkie. W moich badaniach potacze
istniejaca wiedze dotyczaca biologii i ekologii kornika drukarza z analiza nowych, uzyskanych przeze mnie,
danych genomowych. Sekwencje catych genomow z Kilkuset osobnikdw z kilkunastu populacji kornika
drukarza przeanalizuj¢ uzywajac klasycznych, jak réwniez nowoopracowanych, metod badawczych. Wyniki
moich badan w istotny sposob przyczynia si¢ do gtebszego zrozumienia genetycznych konsekwencji
gradacji, jak rowniez pozwola nam na lepsze zrozumienie dynamiki samego kornika drukarza, co
potencjalnie, moze pomdc w walce z tym waznym szkodnikiem.



