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Zakazenia Campylobacter spp. sg obecnie glowng przyczyng chorob przewodu
pokarmowego ludzi w wielu krajach rozwinigtych. Po dostaniu si¢ do organizmu
Campylobacter spp. przyczepia si¢ do komorek nabtonka uktadu pokarmowego, a nastepnie
whnika do ich wng¢trza indukujgc odpowiedZ immunologiczng organizmu. Objawem zakazenia
jest biegunka o przebiegu umiarkowanym lub ostrym, w skrajnych przypadkach moze
dochodzi¢ do sepsy, zapalenia stawow, zespotu Guillain-Barré czy Miller Fisher’a. Drob jest
naturalnym gospodarzem Campylobacter jejuni i gléwnym rezerwuarem tej bakterii.
Zakazenia ludzi sa najczg¢sciej] wynikiem spozycia niewtasciwie przygotowanego migsa
drobiowego zanieczyszczonego tym patogenem w czasie uboju lub obrobki. Doktadniejsze
zrozumienie procesu zasiedlania gospodarza i tworzenia biofilmu moze pomo6c w znalezieniu
sposobu ograniczenia kolonizacji ptakéw oraz tym samym zmniejszenia zanieczyszczenia
tusz drobiowych, jak réwniez zakazen u ludzi. Problem kampylobakterioz wymaga pilnego
rozwigzania, ze wzgledu na wzrastajaca lekoopornos¢ Campylobacter spp. oraz
wystepowanie ci¢zkich powiktan po zakazeniu.

Nasze wczesniejsze badania pozwolity na zidentyfikowanie modyfikacji
rybosomalnego RNA C. jejuni, ktora jest konieczna w procesie tworzenie biofilmu przez
patogen. Biorgc pod uwage ten mechanizm, sugerujemy, ze inne modyfikacje rRNA moga
wplywac na wirulencj¢ i tworzenie biofilmu poprzez modulacjg ekspresji biatek C. jejuni. W
przedstawianym projekcje planujemy zinaktywowanie gendéw kodujacych biatka
wprowadzajace modyfikacje rRNA i sprawdzenie ich wptywu na tworzenie biofilmu i
wirulencje C. jejuni. W szczepach uzyskanych mutantéw o obnizonej aktywnosci tych cech
sprawdzimy, jakie doktadnie zmiany w ich proteomie sg powigzane z poszczegdlnymi
modyfikacjami rRNA. W ten sposob zidentyfikujemy biatka istotne dla patogennos$ci badanej
bakterii. Uwazamy, ze badania te pozwola na znalezienie docelowych szlakow i sktadnikow
komorkowych, ktore beda kluczowe w ostabieniu wzrostu i wirulencji oraz ograniczeniu

rozprzestrzeniania si¢ Campylobacter spp.



