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Pateczka ropy bkitnej (Pseudomonas aeruginosa) nalezy do grupy bakterii wywotajcych
powane zakaenia szpitalne. U osOb z obinhg odporndcig, a w szczegélri@i u pacjentéw
oddziatéw chirurgicznych, oddziatébw intensywnejaja@i, oddziatow transplantologicznych oraz
oddziatbw wczéniaczych, ostre infekcje wywotane prz€z aeruginosa mogy prowadzé do
zaka&en ogolnoustrojowych i do zgondw. U 0s6b z genetyeamvarunkowasn mukowiscydoz
pateczka ropy lgkitnej wywotuje dtugotrwate zapalenia drég oddeclol ktére czsto prowadz
do pogorszenia jakoi zycia i jego skrocenia. Zakania wywotane przez takterg bywap bardzo
trudne do leczenia ze wzglu na jej wysok oporng¢ na antybiotyki oraz zdoldé do szybkiego
przystosowywania gido zmiennych warunkow otoczenia. Ponadto, w koneekji nadaywania i
nieprawidtowego stosowania antybiotykéw i chemiapsutykdw dochodzi do szybkiego
rozprzestrzeniania ¢i szczepdéw lekoopornych. B& zdolndci adaptacyjne oraz wysoka
lekoopornd¢ mogy znacaco utrudné przyszie terapie zaken wywolywanych przezP.
aeruginosa. Dlatego te poszukiwanie nowych celéw dla terapii ma niezwykletne znaczenie. Z
naszych wczaiejszych ustake wynika, ze na szczegoihuwag w w/w aspekcie zastuguje
hipotetyczne biatko PA2504.

Celem tego projektu cblizie okrglenie biologicznej funkcji tego biatka ze szczegdin
uwzgkdnieniem jego roli w kompleksie jaki tworzy z negahym regulatorem egzotoksyny A.
Egzotoksyna A jest jednym z najswaejszych czynnikdw wirulencjpP.aeruginosa. Biatko PA2504
jest przypuszczalnie zaangavane w system regulatorowy zalg od kompleksu PtxS-PtxR, ktéry
nie tylko reguluje produkejegzotoksyny A ale wplywa tak na geny zwzane z katabolizmem
glukozy. Interesujce jest to,ze biatko PA2504 jest specyficzne dla gaturikuaeruginosa, co
sugeruje,ze jest ono zwzane ze specyficznym proceseiyciowym kydz/i z patogenez P.
aeruginosa.

Ponad potowa z okoto 5000 biatek kodowanych w g@roP. aeruginosa nie ma
przypisanej funkcji. W zwizku z tym wiedza o biologii tego patogena jest znae ograniczona.
Kazda nowa informacja o roli poszczegolnych biatekeg grupy ledzie niezlgdna dla petnego
zrozumienia mechanizméwzyciowych tego grénego patogena i me potencjalnie hy
wykorzystana przy opracowywaniu nowych strategialomania tej bakterii.



