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W warunkach niekorzystnych dla wzrostu i rozwoju organizmu roslinnego nast¢puje jego mobilizacja majgca
na celu przeciwdzialanie czynnikom stresowym. Roéznorodno$¢ tych bodzcow wymogta na roslinach
wytworzenie szeregu mechanizméw obronnych. Liczne badania potwierdzaja, ze czasteczkami lezacymi na
szlaku sygnatlowym prowadzacym do nabywania gatunkowej immuni ros$lin sa miedzy innymi reaktywne
formy tlenu (ROS), tlenek azotu (NO), jony wapnia (Ca?*), fitohormony oraz cykliczne nukleotydy (CNMP),
ktére tworzg pomiedzy soba skomplikowane sieci oddzialywan. Do chwili obecnej niewiele wiadomo o
budowie, mechanizmach dziatania oraz lokalizacji enzymoéw (cyklazy adenylanowej AC i guanylanowej GC)
odpowiedzianych za konwersj¢ ATP oraz GTP odpowiednio do cAMP oraz cGMP.

W ramach projektu przyjeto gtdwna hipoteze, w mysl ktorej cykliczny GMP (cGMP) jest czasteczka sterujaca,
odpowiedzialng za uruchomienie proceséw obronnych w komoérkach Brachypodium distachyon na skutek
infekcji Fusarium pseudograminearum.

Utworzenie roslin transgenicznych pozwoli odpowiedzie¢ na pytanie jakie jest miejsce cyklaz guanylanowych
(rozpuszczalnej oraz btonowej) i funkcja cyklicznych nukleotydow w sterowaniu nadgznym w komorkach
roslinnych pod wptywem infekcji i okreslenie zalezno$ci przyczynowo - skutkowych pomigdzy cyklazami -
cyklicznymi nukleotydami i wybranymi hormonami stresowymi.

Doswiadczenia zrewiduja obserwacje poczynione z wykorzystaniem metod fizjologicznych, ktore sugeruja,
ze cykliczne nukleotydy odgrywajg istotng rol¢ w szlakach transdukcji reakcji stresowych, w tym w procesach
obronnych na skutek infekcji. Uzyskane wyniki beda uzupetniaty wiedze w naukach biologicznych w tematyce
mechanizméw obronnych roslin i ich odpowiedzi na czynniki $srodowiska. Pozwolg takze ulokowa¢ cGMP
i enzymy zaangazowane w ich biosyntez¢ sposrod znanych juz elementow.



