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POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Zaburzenia rytmu serca dotykaja 0.1% dorostych ponizej 55 roku zycia i az 9% oséb po 80
roku zycia, stanowigc jedno z najwigkszych wyzwan wspotczesnej kardiologii. Ich farmakologiczne
I inwazyjne leczenie charakteryzuje si¢ wciaz niezadawalajacymi rezultatami. Jedng z przyczyn tego
zjawiska jest wcigz niekompletne poznanie natury, metabolizmu, czy nawet pochodzenia
poszczego6lnych elementow uktadu bodzcotworczo-przewodzacego.

Celem naukowym projektu jest przedstawienie charakterystyki proteomicznej weztéw uktadu
bodzcotworczo-przewodzacego 1 otaczajacej go tkanki, poprzez poréwnanie profilu biatkowego
szeSciu okolic ludzkiego serca: (1) wezla zatokowo-przedsionkowego, (2) przejscia zylno-
przedsionkowego, (3) wezta przedsionkowo-komorowego, (4) podstawy uszka prawego przedsionka,
(5) roboczej mieg$niowki prawego przedsionka oraz (6) roboczej mig$nidowki prawej komory
w populacji zdrowych serc ludzkich z wykorzystaniem nowoczesnych technik analizy proteomiczne;j.

Swoje badanie przeprowadzimy na 15 sercach ludzkich, pobranych podczas rutynowych sekcji
sagdowo-lekarskich. Narzady beda pobierane od zdrowych milodych dorostych (18-40 lat). Dzieki
zastosowaniu technik mikrochirurgicznych i pod kontrolg mikroskopu operacyjnego z kazdego serca
zostanie pobranych 6 probek. Analiza proteomiczna zostanie przeprowadzona przy uzyciu dwoch
metod. W pierwszym etapie probki zostang poddane ilo§ciowej i jako$ciowej analizie typu "shotgun”
metodg Isobaric Tag for Relative and Absolute Quantitation (iTRAQ). Nastgpnie, w celu
potwierdzenia istotno$ci obserwowanych wynikéw, zostanie przeprowadzona druga analiza przy
uzyciu techniki Western blot.

Ilo$ciowa oraz jako$ciowa analiza proteomiczna pozwoli na uzyskanie porownawczego obrazu
struktury molekularnej badanych tkanek. Ukaze rdéznice i podobienstwa w poziomach konkretnych
biatek pomiedzy weztami uktadu bodzcotwoérczo-przewodzacego, a otaczajaca tkanka, jak rowniez
robocza miegsniowka przedsionkéw 1 komor u osob bez rozpoznanych za zycia zaburzen rytmu
1 innych choréb ukladu sercowo-naczyniowego. Wyniki te beda stanowily wstep do proby
identyfikacji unikatowego ,,podpisu” tkanki bodzcotwdrczo-przewodzacej, co w przysztosci pozwoli
na identyfikacj¢ 1 proteomiczne mapowanie catego ukladu bodZcotworczo-przewodzacego wraz
z dodatkowymi szlakami przewodzenia i ektopicznymi miejscami pobudzania.

Przedstawienie  charakterystyki  proteomicznej ludzkiego ukladu  bodZcotworczo-
przewodzacego serca pomoze zrozumie¢ jego pochodzenie i rozwoj. Poznanie profilu proteomicznego
wezla zatokowo-przedsionkowego oraz przedsionkowo-komorowego budzi zainteresowanie takze
dlatego, ze uzyskana wiedza moze zosta¢ z powodzeniem wykorzystana w celu opracowania
skutecznych metod leczenia, diagnozowania arytmii czy testowania efektywnosci lekéw
antyarytmicznych. Odnalezienie bialkowych markerow tkanki bodzcotworczo-przewodzacej da
mozliwo$¢ identyfikacji dodatkowych szklakow oraz dodatkowych miejsc pobudzania u pacjentow
z zaburzeniami rytmu serca, a co za tym idzie przyczyni si¢ do glebszego zrozumienia natury tych
schorzen.



