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Analiza transkryptomu watroby u krow rasy polskiej Holsztynsko- Fryzyjskiej przy uzyciu techniki
AMPLI-seq

Celem niniejszych badan jest poszerzenie aktualnej wiedzy na temat transkryptomu watroby krow
mlecznych rasy polskiej Holsztynsko-Fryzyjskiej. Badania te w szczeg6lny sposob skupia si¢ na zmianach
watrobowej ekspresji genow kodujacych enzymy uczestniczace w zachowaniu réwnowagi oksydacyjnej, a
takze niedawno zidentyfikowanych genow kandydujacych dla ketozy u zwierzat zdrowych i z kliniczng
ketozg.

Choroby metaboliczne oraz stres oksydacyjny to stale aktualne zagrozenia zdrowia i dobrostanu
krow mlecznych, a takze oplacalnosci hodowli bydta mlecznego i produkcji mleczarskiej. Selekcja
hodowlana oraz coraz wigksza intensyfikacja produkcji mleka sprawity bowiem, ze wysokowydajna krowa
mleczna stala si¢ zwierzgciem o ogromnym obcigzeniu metabolicznym, szczegdlnie podatnym na
rozwinigcie si¢ choréb metabolicznych, do ktorych zaliczamy ketoze. Zwierzgta wysokowydajne ze
wzgledu na bardzo wysokie tempo szeregu przemian metabolicznych w duzym stopniu sg takze narazone
na zaburzenia roéwnowagi oksydacyjnej i wystapienie stresu oksydacyjnego. Zarowno choroby
metaboliczne, jak i negatywne skutki oddziatywania stresu oksydacyjnego przyczyniaja si¢ do skrocenia
zycia zwierzat lub koniecznos$ci przedwczesnego brakowania ich ze stada, a tym samym obnizajg dobrostan
zwierzat i generuja powazne straty ekonomiczne w przemysle mleczarskim.

Wykonanie planowanych badan moze da¢ odpowiedz na nastgpujace pytania: 1) jaki jest
fizjologiczny stan transkryptomu watroby krow rasy polskiej Holsztynsko-Fryzyjskiej? 2) jak zmienia si¢
watrobowy transkryptom kroéw Holsztynsko-Fryzyjskich w przebiegu ketozy? 3) czy ketoza znaczaco
wplywa na zmiang ekspresji genow kodujacych enzymy z rodziny the GPx i SOD, ktore uczestniczg w
zachowaniu réwnowagi oksydacyjnej, jak rowniez zmian¢ ekspresji niedawno zidentyfikowanych genow
kandydujacych dla ketozy? Poznanie odpowiedzi na powyzsze pytania pozwoli na poznanie fizjologicznego
transkryptomu bydta rasy polskiej Holsztynsko-Fryzyjskiej oraz ustalenie wptywu choréb metabolicznych
na podatno$¢ na stres oksydacyjny i inne funkcje metaboliczne. Wyniki tego eksperymentu uzupetnia
dotychczasowa wiedze na temat etiopatogenezy ketozy i stresu cieplnego, oraz pozwola lepiej zrozumieé
wzajemne oddzialywanie tych schorzen. Dodatkowo utatwig doktadniejsze okreslenie szans pacjenta na
wystapienie stresu oksydacyjnego, skuteczniejsze wdrozenie $rodkow zapobiegawczych, przywrocenie
zdrowia i1 pelnych mozliwosci produkcyjnych, a co za tym idzie pozwola na zniwelowanie strat
ekonomicznych i zwigkszenie dobrostanu zwierzat oraz optacalnosci hodowli bydta mlecznego.

Do eksperymentu wybrano krowy rasy polskiej Holsztynsko-Fryzyjskiej i podzielono je na 2 grupy:
zwierzeta klinicznie zdrowe oraz zwierzgta ze zdiagnozowana ketoza. Przeprowadzone w ramach tego
eksperymentu zostang: badania morfologiczne i biochemiczne krwi, sekwencjonowanie watrobowego
transkryptomu (ampli-seq targeted re-sequencing), analiza bioinformatyczna watrobowych transkryptomow
i analiza poziomu ekspresji genow za pomocg RealTime-PCR. Poroéwnanie wynikow uzyskanych u
poszczegdlnych grup pozwoli na poznanie transkryptomu bydta zdrowego i dotknigtego ketoza, okreslenie
zaleznos$ci pomig¢dzy wystepowaniem chordb metabolicznych a podatnoscig na stres oksydacyjny oraz
innymi stanami fizjologicznymi.



