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Popularnonaukowy opis badan

Wszystkie eukariotyczne RNA transkrybowane przez Polimeraze RNA 11 powstaja
z pierwotnych prekursoréw na drodze wieloetapowej obrobki, obejmujacej miedzy innymi dodawanie
czapeczki do koncéw 5’°, wycinanie introndéw 1 taczenie ze sobg egzonoéw (splicing), oraz dodawanie
ogondéw poli(A) podczas procesu cigcia i poliadenylacji. Za wycinanie introndw i laczenie ze soba
egzonow odpowiedzialny jest wysoce dynamiczny i1 wielobiatkowy kompleks, zwany spliceosomem,
w sklad ktorego wchodza czastki rybonukleoprotein Ul, U2, U4, U6 i U5 snRNP, a takze inne
wyspecjalizowane biatka. Zaobserwowano niedawno, ze poza udzialem w splicingu, Ul snRNP petni
takze dodatkowa funkcje, mianowicie chroni on nowo syntetyzowane czasteczki prekursoréw RNA
przed przedwczesnym zakonczeniem transkrypcji, spowodowanym przedwczesng poliadenylacja.
Obserwacje dokonane w naszym laboratorium na genach mikro RNA (miRNA), pokazujg wystepowanie
podobnego zjawiska. Wigzanie czasteczki Ul snRNP do miejsca splicingowego 5° (5°SS) prekursoréw
genéw miRNA, hamuje wybor najblizszego miejsca poliadenylacji. Wyglada wiec na to, ze zardwno
w przypadku komorek ludzkich jak i komorek roslinnych, kompleks Ul snRNP jest w stanie hamowac¢
poliadenylacje w tzw. kryptycznych miejscach poliadenylacji. Nie jest jednak znana doktadna rola Ul
snRNP jaka petni w tym procesie. W celu lepszego zrozumienia roli Ul snRNP w procesie hamowania
poliadenylacji, postanowiliémy zidentyfikowa¢ partneréw biatkowych oddzialujacych z UI-70K. W
wyniku przeprowadzonych badan wyodrgbnilismy dwa biatka bedace skladnikami roslinnego
odpowiednika ludzkiego kompleksu CFIm (ang. Cleavage Factor Im), ktory w komorkach ludzkich
uczestniczy w hamowaniu przedwczesnej poliadenylacji oraz jest silnie powigzany ze spliceosomem.

Na podstawie wynikow naszych wlasnych badan wstepnych, postawiliSmy hipoteze, ze powigzanie
bialka U170k i kompleksu CFI jest kluczowe w regulacji wyboru miejsca poliadenylacji. Gléwnym
celem niniejszego projektu jest poznanie i zrozumienie molekularnych mechanizmow powigzania
poliadenylacji i splicingu, lezacych u podstaw ochronnej funkeji Ul snRNP.

Rezultatem mojej pracy bedzie zaproponowanie mechanizmu funkcjonalnego powigzania
miedzy maszyneriami poliadenylacji i splicingu. Wyniki badan, uzyskane dzigki realizacji niniejszego
projektu, pozwola na uzupeienie stanu wiedzy na temat roli Ul snRNP w ochronie prekursorow
Polimerazy RNA Il przed przedwczesnym zakonczeniem transkrypcji. Nasze badania,
mimo ze prowadzone na ro$linie modelowej Arabidopsis thaliana, ukierunkowane s3 na poznanie
ogolnego mechanizmu kotranskrypcyjnej regulacji ekspresji genow poprzez zrozumienie wzajemnych
relacji pomiedzy spliceosomem a maszynerig poliadenylacyjng. Doktadna charakterystyka roslinnego
kompleksu CFI, przeprowadzona podczas realizacji tego projektu, dodatkowo w znaczacym stopniu
uzupeilni dotychczasowa wiedz¢ na temat procesu poliadenylacji oraz mechanizmu wyboru miejsc
poliadenylacji u roslin.



