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Rosliny, w odr6znieniu od zwierzat, muszg reagowa¢ na zmiany Srodowiskowe pozostajac ciggle w
jednym miejscu. Dlatego tez ich zycie zalezy od szybko$ci adaptacji do warunkéw zmieniajacego si¢
srodowiska. W tym celu musialy wyksztalci¢ rozbudowany mechanizm regulacji ekspresji gendw,
ktory pozwala im na szybka zmiang zestawu bialek w komorce. Jednym ze sposobow regulacji
ekspresji genow jest regulacja przez krotkie 21 nukleotydowe niekodujace czasteczki RNA zwane
mikroRNA (miRNA). W cytoplazmie miRNA przylaczaja si¢ do komplementarnego mRNA i
uczestnicza w jego degradacji lub hamowaniu jego translacji uniemozliwiajac powstanie
funkcjonalnego biatka.. Co ciekawe, te krotkie czasteczki miRNA powstaja w zdecydowanej
wigkszosci z niezaleznych transkryptow pierwotnych (pri-miRNA) zawierajgcych strukture spinki do
wloséw w obrebie, ktorej zawarta jest sekwencja miRNA i komplementarna do niej sekwencja
mIiRNA*. Proces powstawania miRNA przebiega dwuetapowo, w pierwszej kolejnosci z pri-miRNA
odcinana jest struktura spinki do wloséw (pre-miRNA), z ktorej nastepnie wycinany jest dupleks
MiIRNA/MIRNA*. Jego transport do cytoplazmy, poprzedza powstanie wiasciwejczasteczki miRNA,
ktora bierze udziat w regulacji docelowego mMRNA. Dojrzata czasteczka miRNA powstaje w wyniku
dwoch nastepujacych po sobie cig¢ katalizowanych przez biatko DCLI, ktéore do wydajnego i
precyzyjnego cigcia potrzebuje Kilku biatek pomocniczych. Najwazniejsze z nich to SERRATE (SE)
i HYPONASTIC LEAVE 1 (HYL1). W celu lepszego zrozumienia roli biatka SE w powstawaniu
MIRNA postanowilismy zidentyfikowa¢ nowych partnerow biatkowych oddziatujace z SE. Wsrod
nowo poznanych przez nas bialek znajdowaty si¢ biatka kompleksu NEXT (ang. Nuclear Exosome
Targeting complex), uczestniczacego w wyszukiwaniu RNA do degradacji przez jadrowy egzosom.
Egzosom jest silnie zakonserwowanym kompleksem biatkowym degradujagcym rézne klasy RNA.
Uczestniczy zarowno w degradacji nieprawidtowych transkryptow jak i degradacji niepotrzebnych
RNA powstajacych podczas biogenezy réznych klas RNA.

Wiadomo, Ze po reakcji cigcia pri-miRNA przez biatko DCLI1 cz¢$§¢ RNA przed spinka jest
degradowana przez jadrowy egzosom. Na podstawie naszych wynikow wstepnych proponujemy model
mechanizmu degradacji fragmentow pri-miRNA. Model nasz zaktada, ze do poprawnej degradacji tych
fragmentow wymagane jest oddzialywanie jednego z gtownych biatek maszynerii biogenezy miRNA
(SERRATE) z kompleksem wyszukujacym RNA do degradacji przez egzosom.

Wyniki uzyskane z tego projektu pozwola zaproponowa¢ dokladny mechanizm degradacji
fragmentow pri-miRNA oraz poszerza nasza wiedz¢ na temat degradacji RNA przez egzosom.
Dodatkowo nasze badania pozwola lepiej zrozumie¢ potaczenia pomiedzy réznymi szlakami
metabolizmu RNA.



