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C.1. POPULARNONAUKOWY OPIS PROWADZONYCH BADAN W RAMACH ROZPRAWY
DOKTORSKIEJ

Trawy stanowig jeden z najwigkszych ekosystemow roslinnych na $wiecie obejmujac
niemal 40 % obszaréw ladowych. Sa one wazne ze wzgledu na ich znaczenie ekonomiczne,
ekologiczne i aspekt estetyczny. Trawy odgrywaja kluczowa role w ochronie $srodowiska, w tym
zapobiegaja erozji gleby oraz odptywowi wody z gleby, jak rowniez stanowig podstawowe
i nieocenione zrodto sktadnikéw odzywczych dla ludzi i wielu gatunkoéw zwierzat. Warto
zaznaczy¢, ze do rodziny traw zaliczana jest m.in. pszenica, jgczmien, ryz i kukurydza, ktore petnia
kluczowa role w rolnictwie i zywieniu, natomiast do najwazniejszych traw pastewnych
I gazonowych zaliczane sg gatunki zycic i kostrzew, ktore wykorzystywane sg m. in. do tworzenia
trawnikoéw, boisk do gry w pitke nozna, golfa, czy do uatrakcyjniania terendéw rekreacyjnych.

Genom jest postrzegany jako jednowymiarowa sekwencja DNA, ktorej dziatanie moze by¢
okreslone przez identyfikacj¢ 1 opis wystepujacych w nim gendéw. Genom danego organizmu moze
by¢ przedstawiony réwniez w postaci mapy poszczegoélnych chromosomoéw, bedacych okresowa
forma chromatyny jadrowej. Kazdy organizm charakteryzuje si¢ okreslong liczba chromosoméw
r6znigcych si¢ wielko$cig 1 morfologia. Dlaczego badamy chromosomy i zlokalizowane w nich
geny? Wykonujemy takie badania, zeby pozna¢ i1 zrozumie¢ funkcjonowanie organizméw,
a nastgpnie wykorzystaé t¢ wiedz¢ w hodowli nowych odmian roslin, czy ras zwierzat, jak rowniez
w diagnostyce choréb u ludzi. Podstawowa technikg wykorzystywang w cytogenetyce molekularnej
jest fluorescencyjna hybrydyzacja in situ, ktéra umozliwia poznanie lokalizacji badanych sekwencji
w chromosomach, wykrywanie catych chromosoméw lub ich fragmentow oraz rozrdznianie
genomow rodzicielskich w komdrkach roslin mieszancowych.

Kostrzewa tgkowa (Festuca pratensis) traktowana jest jako gatunek modelowy w obrebie
traw kompleksu Festuca-Lolium w badaniach nad zimotrwato$cig, tolerancjg mrozu, jak rowniez
odpornoscig na wybrane choroby grzybowe. Natomiast zycica trwata (Lolium perenne) odznacza
si¢ wysokim plonem biomasy, jak roéwniez doskonalg jako$cig paszy. Ze wzgledu na stosunkowg
tatwos$¢ krzyzowania migdzy tymi dwoma gatunkami, te komplementarne cechy moga by¢ taczone
u mieszancéw migdzyrodzajowych. Celem badan prowadzonych w ramach przygotowywanej
rozprawy doktorskiej jest poznanie struktury genomu kostrzewy Igkowej na poziomie
chromosomowym oraz poszerzenie wiedzy na temat organizacji genomu mieszancéw Kostrzewy
takowej z zycica trwala.

Pierwszym etapem zaplanowanych badan byta charakterystyka zestawu chromosomow
(kariotypu) kostrzewy takowej. Poszukiwanie nowych chromosomowo specyficznych sekwencji
(markeréw cytogenetycznych) stanowi podstawowy cel badan prowadzonych w ramach
przygotowywanej rozprawy doktorskiej. Zrodto nowych sekwencji specyficznych dla wybranych
chromosomow stanowig: biblioteka BAC, reprezentujaca catkowity genomowy DNA tego gatunku,
oraz biblioteka sekwencji powtarzajacych si¢ w genomie kostrzewy tgkowej. Biblioteka sekwencji
powtarzajacych si¢ w genomie kostrzewy lakowej zostala stworzona, jako jedno z zadan
badawczych pracy doktorskiej. Kolejnym etapem badan bylo opracowanie mapy cytogenetycznej
chromosomow kostrzewy takowe;.

W prowadzonych badaniach zaplanowano rowniez analiz¢ mieszancow, otrzymanych
w wyniku krzyzowania tetraploidalnych form kostrzewy lakowej i zycicy trwatej. Z danych
literaturowych wiadomo, ze w wyniku krzyzowan migdzygatunkowych, w genomach roslin
mieszancowych dochodzi do szeregu zmian, ktére wynikaja z oddzialywania genomow na siebie,
czego efektem moze by¢ eliminacja sekwencji DNA. Zauwazono, ze wspomniana eliminacja nie
jest procesem losowym. Dla mieszancéw kostrzewy i zycicy, otrzymanych w wyniku krzyzowania
roslin o znanej strukturze genomu, badania prowadza do weryfikacji hipotez o: 1) wystepowaniu
genomowo zaleznej dynamiki zmian; 2) wystepowaniu miejsc w genomie badanych mieszancow,
ktore sg podatne na pekanie 1 zmiany W strukturze chromosomow. Wymiernym efektem badan
prowadzonych w ramach rozprawy doktorskiej sa prace naukowe publikowane w renomowanych
miedzynarodowych czasopismach oraz doniesienia na krajowych i zagranicznych konferencjach
naukowych.



