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Wodopgjki (Hydrachnidia) sg grupg niezwykle r6znorodng i bogatg w gatunki; zasiedlajg niemal
wszystkie srodowiska stodkowodne, a z powodu drapieznego charakteru odzywiania majg olbrzymi
wplyw na redukcje liczebno$ci hydrobiontow. Ze wzgledu na powszechno$¢ wystepowania i
zréznicowany charakter autekologiczny poszczegélnych gatunkéw grupa ta ma duze mozliwosci
bioindykacyjne, ktére moga by¢ wykorzystywane do okreslania kondycji ekologicznej zar6wno
wad stojacych jak i biezacych. Jednoczesnie w grupie tej istniejg duze braki na poziomie alfa-
taksonomicznym, np. istnieje sporo gatunkéw niepewnych, ktorych opisy sg wielce niedoskonate, a
istotno$¢ cech diagnostycznych jest niepewna. Istnieja duze braki w wiedzy o zakresie
wewnatrzgatunkowej roznorodnosci fenotypowej, a wiedza o réznorodnosci kryptycznej jest na
poziomie zerowym. Powszechny jest réwniez poglad, ze ze wzgledu na duze mozliwosci
dyspersyjne (przenoszenie pasozytniczych larw wodopojek przez owady wodne), wodopdjki
charakteryzuja si¢ niezwykle niskim stopniem endemicznosci. Celem planowanych badan jest
rozpoznanie metodg ,DNA  barcoding” rdéznorodno$ci gatunkowej dwoch  szeroko
rozprzestrzenionych i odmiennych ekologicznie, ale blisko spokrewnionych rodzajow: Atractides i
Hygrobates oraz skonfrontowanie jej z systematyka konwencjonalng. Oba te rodzaje sa zwigzane z
wodami biezacymi, przy czym Atractides obejmuje gatunki niemal wylgcznie reobiontyczne i
reofilne, ewentualnie krenofilne, podczas gdy Hygrobates ma szersze rozmieszczenie
srodowiskowe zamieszkujac zar6wno wody stojace, biezace, jak i1 zrodla. Oba te rodzaje znacznie
roznig si¢ stopniem specjacji 1 zréznicowania gatunkowego. Rodzaj Atractides nalezy do
najbogatszych w gatunki, natomiast Hygrobates jest $rednio zréznicowany.

Podstawowe cele projektu:

» Ocena ukrytej roznorodnosci za pomoca metod ,,DNA barcoding” i molekularnej delimitacji
gatunkow.

» Na podstawie wyznaczonych molekularnych taksonomicznych jednostek operacyjnych
(MOTU) wyznaczenie gatunkéw kryptycznych, a na podstawie cech fenotypowych (cechy
morfologiczne, ultrastruktura powierzchni ciata) opisanie nowych gatunkéw w ramach MOTU.

» Zmapowanie rozsiedlenia wszystkich gatunkow i wyznaczenie centrOw specjacji.

» Korelacja rozmieszczenia z dostepnymi danymi $rodowiskowymi w celu wyznaczenia
ekotypow badanych gatunkéw/MOTU.

Planowane badania znacznie przyczynig si¢ do powiekszenia wiedzy na temat réznorodnosci

wodopdjek ze wspomnianych wyzej rodzajow na terenie Europy. Prawdopodobnie zaowocuja

opisaniem nowych gatunkéw dla nauki i wlaczeniem wynikoéw do migdzynarodowych baz danych o

biordznorodnosci (np. Barcode of Life Datasystem). Poglebig wiedze na temat tempa specjacji i
dyspersji oraz przyczynia si¢ do lepszego zrozumienia roli refugiéw glacjalnych w ksztattowaniu
roznorodnosci biologicznej w wodach srodladowych Europy. Umozliwig rowniez zweryfikowanie,
powszechnie przyjetego pogladu o niewielkim stopniu endemizmu wsréod wodopojek.



