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Popularnonaukowe streszczenie projektu:

Koliste czasteczki DNA (eccDNA) wystepuja powszechnie w komorkach eukariotycznych.
Poza materiatem genetycznym organelli poétautonomicznych: mitochondriow 1 chloroplastow
(mtDNA, cpDNA) u Eukarya spotyka si¢ tez koliste czasteczki DNA pochodzace od kanonicznych,
liniowych loci chromosomowych. Powstawanie kolistych DNA jest silnie zwigzane z plastycznoscig
genomoéw. Niektore z nich sg obecne w komorce caty czas, podczas gdy inne pojawiaja si¢ W wyniku
stanow chorobowych czy w odpowiedzi na stres.

Duza zmiennos$¢ tych czasteczek, ich zrdéznicowana wielko$¢, a takze obecno$¢ rejonow
zawierajacych powtdrzenia utrudniajg przyrOwnywanie i analize sekwencji kolistych DNA.
W zestawach danych pochodzacych z sekwencjonowania calych genoméw zazwyczaj odczyty
pochodzace od tych czasteczek pozostaja niedoreprezentowane lub tez odrzucane jako szum
informacyjny. Z tego powodu, mimo iz koliste DNA s3 od dawna znane nauce, wiedza na temat ich
zasobu w komorkach, funkcji biologicznych oraz mechanizmoéw ich formowania pozostaje znikoma.
W przypadku klejnotek (Euglenida, Euglenozoa, Excavata) dotychczasowe informacje sa nader
skape.

Glownym celem przedstawionego projektu jest zbadanie zasobu kolistych czasteczek DNA
zarowno w obrebie danego gatunku, jak réwniez pomigdzy réznymi, odmiennymi metabolicznie
przedstawicielami klejnotek — fototroficzng Euglena gracilis oraz E. longa, ktora utracita zdolnos¢
do fotosyntezy. W ramach badan zostang scharakteryzowane czasteczki wystepujace w komorkach
w optymalnych warunkach hodowli, a takze pod wptywem stresu. W projekcie zostang wykorzystane
innowacyjne metody preparatyki oraz niedawno opracowane narzgdzia algorytmiczne. Uzyskane
dane zostang tez zweryfikowane eksperymentalnie.

Realizacja tego projektu znaczaco przyczyni si¢ do wzbogacenia wiedzy na temat organizacji
materialu genetycznego klejnotek oraz dynamiki ich genoméw. Mamy nadzieje, ze rezultaty
uzyskane w ramach niniejszego projektu przyczynig si¢ do lepszego poznania mechanizmow
odpowiedzialnych za biogeneze i zroznicowanie eccDNA. Umozliwig tez pelniejsze zrozumienie
czynnikow wplywajacych na plastycznos¢ genomow eukariotycznych — zwlaszcza u organizméw
klonalnych, jakimi sg klejnotki.



