Nr rejestracyjny: 2017/27/B/NZ9/00159; Kierownik projektu: dr hab. Witold Marcin Wachowiak

POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Wspolczesna zmienno$¢ genetyczna roslin w skali geograficznej gatunkéw jest wynikiem zmiany
zasiegdw populacji w odpowiedzi na warunki klimatyczne i czynniki $rodowiskowe w okresach
glacjalnych i interglacjalnych. Podczas swej ewolucji drzewa le$ne migrowaly (poprzez
rozprzestrzenianie nasion), przystosowujac si¢ do nowych warunkoéw siedliskowych. Ta ‘lokalna
adaptacja’ spowodowata zmiany w czg¢éciach genomu, ktore kontrolujg zdolno$é drzew do
przetrwania i rozmnazania si¢ w odmiennych siedliskach. W rezultacie drzewa le$ne wykazujg czgsto
silne zréznicowanie cech fenotypowych pomig¢dzy populacjami obserwowane np. w rdznicach
wielkosci lub ksztattu, dynamice wzrostu lub zdolnosci do przetrwania niskich temperatur lub
deficytu wody. Wigkszo$¢ dotychczasowych badan dotyczyta analiz zmiennosci i odziedziczalnosci
cech fenotypowych drzew, natomiast niewiele wiadomo o mutacjach, genach i szlakach
biochemicznych, ktére leza u podstaw lokalnej adaptacji. Tymczasem, wiedza na temat genow
kontrolujagcych cechy adaptacyjne ma kluczowe znaczenie dla ochrony i optymalnego
gospodarowania zasobami lesnymi, szczegdlnie w obliczu prognozowanych zmian klimatycznych.
Celem projektu jest weryfikacja hipotez dotyczacych wptywu proceséw selekcyjnych i zwigzanych z
historig populacji na rozw6j zmienno$ci fenotypowej gatunku. Obiektem badan jest sosna zwyczajna,
jeden z najwazniejszych gatunkéw drzew leSnych na $wiecie, tworzacy rozlegle ekosystemy o
ogromnym znaczeniu ekologicznym, gospodarczym i spotecznym w Europie i Azji. W
proponowanym projekcie wykorzystane zostana zaawansowane metody genotypowania DNA w
analizie kilkudziesieciu tysigcy miejsc polimorficznych w grupie kilkuset osobnikow sosny
zwyczajnej z rdznych lokalizacji geograficznych. Dane molekularne zostana wykorzystane do analiz
zmienno$ci genetycznej populacji i identyfikacji rejonéw genomowych poddanych dziataniu
proceséw selekcyjnych. Przewiduje sig¢, ze postepujace zmiany warunkoéw Srodowiskowych beda
mialy negatywny wptyw na przezywalnos¢ i produktywnosé¢ drzew lesnych stanowigcych ponad trzy
czwarte catej biomasy ziemskiej. Wyniki projektu pozwolg lepiej zrozumie¢ zalezno$¢ pomigdzy
procesami historycznymi zachodzacymi w populacjach, a ich zmienno$cig genetyczng warunkujaca
ich przystosowanie i przezycie w lokalnych warunkach srodowiska. Stad wyniki projektu bedg miaty
szczegblne znaczenie w badaniach odpowiedzi roslin na zmiany klimatyczne, w programach ich
ochrony oraz gospodarowania zasobami le$nymi. Projekt wniesie wktad szczegdlnie w rozwoj badan
z zakresu biologii ewolucyjnej, genetyki populacyjnej i ekologii molekularnej.



