Nr rejestracyjny: 2017/27/B/NZ5/02393; Kierownik projektu: prof. dr hab. Krzysztof Jan ukaszuk

POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU 14

(maks. 1 strona zdefiniowanego maszynopisu, jezyk polski i jezyk angielski, wersje jezykowe
muszg byc¢ tozsame)

Nalezy podac cel projektu, opisa¢ jakie badania realizowane bedg w projekcie oraz podaé
powody podjecia danej tematyki badawczej.

Zmiany w trybie zycia i zjawiska spoleczne charakterystyczne dla rozwijajacych si¢ krajow
zachodnich moga wplywa¢ na wystepowanie zaburzen plodnosci u par w wieku
prokreacyjnym. Nieptodno$¢ uznawana jest obecnie za chorobe cywilizacyjng o istotnych
konsekwencjach - zarowno w wymiarze demograficznym, jak i indywidualnym. Rozwoj
medycyny rozrodu umozliwil zapewnienie skutecznej pomocy parom nie mogacym zaj$¢ w
cigze w drodze naturalnych staran. Niniejszy projekt ma na celu poszerzenie wiedzy nt.
bardzo wczesnych mechanizmow zwiazanych z rozrodczoscia czlowieka, ze szczegolnym
uwzglednieniem oddzialujacych na nie czynnikéw genetycznych i biologicznych. Jego
zatozeniem jest lepsze poznanie proceséw wptywajacych na jako$¢ komorek rozrodczych, ich
zdolno$¢ do zaplodnienia oraz potencjat rozwojowy zarodkow. Projekt zorientowany jest na
ustalenie zalezno$ci miedzy wydzielanymi przez komodrke jajowa/zarodek biatkowymi
czynnikami biologicznymi a rozwojem 1 statusem genetycznym zarodka oraz mozliwo$cia
uzyskania zdrowej cigzy. Do osiggniecia zatozonego celu polaczymy potencjal metod
proteomicznych opartych o spektrometrie mas. We wstepnym etapie przeprowadzone
zostang (a) ocena morfologiczna oocytow i (b) badania genetyczne pobranego z nich materiatu
pozwalajace na okreSlenie statusu genetycznego embrionu w stadium blastocysty.
Opublikowane wyniki wczesniejszych badan, wskazuja na wysoka czutos¢ stosowanych metod
diagnostycznych i ich bezpieczenstwo dla procesu zaptodnienia oraz cigzy. Zasadniczy etap
projektu zaktada jednoczesne prowadzenie badan proteomicznych ptynéw pecherzykowych—
tym samym znalezienie bialek, ktorych obecnos¢ i1 ilos¢ w analizowanym materiale bedzie w
znaczny sposob odbiegata od wartosci standardowych. W tym celu postuzymy si¢ najnowszymi
osiggnieciami w dziedzinie spektrometrii mas - metodologia SWATH, ktéra pozwala na
prowadzenie analizy ilo§ciowej biatek bez koniecznosci stosowania znakowania izotopowego.
Kluczowym elementem bedzie korelacja wynikéw projektu z danymi medycznymi.
Nieptodnos¢ jest dysfunkcja o istotnych skutkach medycznych i spotecznych — jednocze$nie
nadal czgsto brakuje wiedzy nt. szczegdlowego przebiegu procesOw zwigzanych z
rozrodczoscig. Bardzo wazne staje si¢ wzmozenie badan podstawowych prowadzacych do
poznania czynnikow genetycznych i biologicznych determinujacych potencjal komorki
jajowej, a po jej zaplodnieniu — zdolnos¢ zarodka do dalszego prawidlowego rozwoju.
Wiedza tego rodzaju moze istotnie wptyna¢ na rozw6j medycyny i mozliwos¢ zapewnienia
mlodym pacjentom starajagcym si¢ o potomstwo skutecznej pomocy. Nie bez znaczenia jest
rowniez aspekt etyczny zwigzany z leczeniem

nieptodnosci i stosowaniem metod wspomaganego rozrodu. Obecnie postuluje si¢ ograniczenie
do niezbednego minimum liczby pobieranych i1 zaptadnianych komorek jajowych. Niniejszy
projekt zaktada szczegdtowe zbadanie mozliwych czynnikéw bialkowych/molekularnych
determinujacych jakos$¢ oocytow, ich zdolnosé¢ do zaplodnienia i potencjal do rozwoju w
zdrowa ciaze.



