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Pasozyty stanowig wazny czynnik ewolucyjny poprzez wywieranie presji selekcyjnej
na gospodarza, jak réwniez utrzymywanie jego zmiennosci genetycznej. Pierwszg lini¢ obrony
przeciwko pasozytniczym infekcjom stanowi wrodzony uklad odpornosciowy, ktéry poprzez
receptory rozpoznajgce wzorce (ang. pattern recognition receptors; PRR) jest w stanie wykry¢
patogeny i rozpocza¢ reakcje immunologiczng. Do grupy receptoroOw rozpoznajacych wzorce nalezg
receptory toll-like (TLR) rozpoznajace konserwatywne wzorce molekularne zwigzane z patogenami
(ang. pathogen associated molecular patterns; PAMP). Poszczegdlne grupy receptoréw toll-like
odpowiadajg za rozpoznawanie réznych ligandow. Dotychczasowe badania pokazuja zwigzek
pomiedzy podatnoscig badz odpornoscig na réozne choroby u ludzi, a wystgpowaniem specyficznych
alleli receptorow toll-like. U ptakow najlepiej poznanym gatunkiem pod wzgledem receptorow toll-
like jest kura domowa, ale rosnie liczba badan na innych gatunkach. Pomimo to, zwigzek pomigdzy
naturalnymi pasozytami a zmiennos$cig genetyczng receptorow toll-like u dziko zyjacych ptakow
jest stabo poznany.

W naszych badaniach chcemy sprawdzi¢ czy istnieje zwigzek pomiedzy zmienno$cig genetyczng
receptorow toll-like a infekcjami wywolywang przez powszechnie wystepujace pierwotniaki
(rodzaje Leucocytozoon, Haemoproteus, Plasmodium, Trypanosoma). Jesli tak, to jak ten zwigzek
wyglada. Czy wicksza zmienno$¢ receptorow toll-like wiaze sie¢ z odpornoscig na infekcje /
zdolno$cig do ich catkowitego zwalczania, czy moze wptywa tylko na obnizenie intensywnos$ci
zapasozycenia? Czy ten wplyw jest zréznicowany w zaleznosci od rodzaju analizowanego
pasozyta? Czy koinfekcje pasozytow maja znaczenie? Interesujace jest rowniez, czy receptory toll-
like poprzez wptyw na odpornos¢ / podatno$¢ na infekcje wptywaja tez posrednio na przezywalnosé
i sukces reprodukcyjny posiadajacych je ptakow.

Odpowiedzi na powyzsze pytania bedziemy szukaé poprzez przeprowadzenie badan na trzech
gatunkach dziko zyjacych ptakéw wroblowych (modraszce, bogatce i mucholdwce biatoszyjej)
i naturalnie wystepujacych infekcjach pierwotniakowych. Do oceny zapasozycenia i zmiennosci
genetycznej receptorow toll-like zastosujemy narzedzia molekularne: PCR, iloéciowy PCR w czasie
rzeczywistym, tradycyjne sekwencjonowanie i sekwencjonowanie nowej generacji - MiSeq
[llumina. Warto zaznaczy¢, ze begda to pierwsze tego typu badania prowadzone na dziko zyjacych
ptakach i ich naturalnie wystgpujacych pasozytach, a ich wyniki pozwola na lepsze poznanie
koewolucji pasozyta i gospodarza.



