Nr rejestracyjny: 2017/27/B/NZ3/01763; Kierownik projektu: dr AnnaMarta Kulik

Starzenie si¢ jest ostatnim etapem rozwoju organizmu, ktory prowadzi do kontrolowanej $mierci komorki,
tkanki, organu a ostatecznie catego osobnika. U roslin jest Scisle skoordynowanym procesem regulowanym
na poziomie genetycznym, zainicjowanym przez wiek organizmu, wej$ciem w faze¢ generatywng rozwoju,
jak i przez czynniki srodowiskowe, np. susze i zasolenie podtoza. Dla roslin starzenie si¢ tkanek ma kluczowe
znaczenie w kwestii reprodukcji oraz przetrwania przez organizm niekorzystnych zmian srodowiskowych.
Molekularne i biochemiczne podstawy starzenia sg obecnie przedmiotem bardzo intensywnych badan. Jest
to proces 0 niezwykle ztozonym, wielopoziomowym i wielosktadnikowym charakterze. Poznane juz zostaty
niektore czynniki transkrypcyjne i mechanizmy regulujace starzenie. Jednocze$nie nasza wiedza dotyczaca
Sciezek sygnatowych i kinaz odpowiedzialnych za koordynacje odpowiedzi na stresy $rodowiskowe z
decyzja o zainicjowaniu i propagacji starzenia si¢ tkanek jest wcigz bardzo uboga. Opierajac si¢ na naszych
danych wstepnych i opublikowanych materiatach sadzimy, iz ABA nie aktywowane kinazy SnRK2 moga
petni¢ funkcje waznych integratorow odpowiedzi roslin na dlugotrwate niekorzystne czynniki §rodowiska
oraz wiek organizmu z inicjacja i propagacja starzenia. Celem naszego projektu jest szczegdtowa weryfikacja
tej hipotezy oraz zidentyfikowanie mechanizméw, poprzez ktore kinazy z rodziny SnRK2 reguluja starzenie
si¢ lisci u Arabidopsis thaliana.

Poniewaz analizowane przez nas kinazy biatkowe i czynniki transkrypcyjne obecne sg w niemal wszystkich
zbadanych gatunkach roélin, sgdzimy, ze otrzymane wyniki prawdopodobnie beda posiadaty charakter
uniwersalny dla §wiata roslin.



