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Niniejszy projekt ma na celu zbadanie mechanizméw dziatania kompleksu biatkowego wystepujacego
w jadrze komorkowym i okreslanym wspolnie jako kompleks SWI/SNF. Kompleks ten sktada si¢ z
kilkunastu biatek i wystepuje u wszystkich organizméw eukariotycznych. Wiadomo, ze wptywa on na
aktywno$¢ gendéw poprzez zmiany struktur chromatyny, wykorzystujgc energi¢ pochodzaca z
hydrolizy ATP. Kompleksy SWI/SNF uczestnicza w regulacji genéw zwigzanych z Kluczowymi
procesami biologicznymi zaréwno u ro$lin jak i u zwierzat, takimi jak wzrost i rozwdj (np.
prawidlowe wyksztatcanie tkanek i organow). Pomimo dobrze poznanych funkcji biologicznych
kompleksow SWI/SNF, sposéb ich dziatania jest wcigz niejasny. Modele uzyskane dzigki badaniom in
vitro zaktadajace ze SWI/SNF przesuwa nukleosomy (podstawowa, powtarzalna jednostka
chromatyny) w obrgbie promotoréw genow nie wyjasnia wielu zjawisk obserwowanych in vivo i z
tego wzgledu zostaly ostatnio zakwestionowane. Proponowane w projekcie badania maja na celu
doglebne poznanie mechanizméw dzialania oraz sposobéw regulacji komplekséw SWI/SNF.
Badania prowadzone bg¢da na modelowe;j roslinie, Arabidopsis thaliana (rzodkiewnik pospolity), ktora
umozliwia zastosowanie wiele metod analiz genetyczne z uzyciem mutantow w genach kodujgcych
biatka chromatynowe oraz wielkoskalowych metod profilowania cato-genomowego lokalizacji
nukleosomoéw Oraz badanych regulatorow. Do najwazniejszych zadan, ktore bedag realizowane w
ramach niniejszego projektu naleza m.in. ustalenie czy i w jakim zakresie ATP-zalezne przesuwanie
nukleosoméw odpowiada za kontrole ekspresji gendéw zaleznych kompleksu SWI/SNF, a takze
odkrycie i charakterystyka dziatania nowych, nieznanych dotad mechanizméw dziatania i czynnikow
wplywajacych na proces przebudowy chromatyny katalizowany przez kompleks SWI/SNF.

Realizacja przedstawionego projektu pozwoli na weryfikacje postulowanego do tej pory lecz
obecnie kwestionowanego mechanizmu dziatania kompleksow SWI/SNF, a takze stwarza szanse na
odkrycie nowych, nieznanych dotad sposobow dziatania tego kompleksu oraz wskazania czynnikow
wplywajacych na jego aktywno$¢, a przez to na kluczowe funkcje SWI/SNF w regulacji
transkrypcyjnej procesow wzrostu i rozwoju roslin. Ze wzgledu na to, ze kompleksy SWI/SNF sa
silnie konserwowane ewolucyjnie od drozdzy do cztowieka, uzyskane wyniki beda miaty takze istotne
znaczenie dla badan nad innymi organizmami eukariotycznymi. Podobnie jak u ro$lin, zwierzgce i
ludzkie kompleksy SWI/SNF sg zaangazowane w regulacje kluczowych procesow biologicznych, co
jest zwigzane z ich duzym znaczeniem w rozwoju choréb, w tym nowotworow. Mozliwo$¢ sterowania
aktywnos$cig kompleksoéw SWI/SNF bedzie wigc miato bardzo duze znaczenie zarowno w medycynie,
jak i w rolnictwie, nie jest jednak mozliwe bez doktadnego poznania mechanizméw ich dziatania.



