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Slady molekularne w ,,-omikach” ludzi epoki Neolitu pozostawione przez procesy adaptacyjne a poczatek
chorob zwiazanych z nowoczesnym stylem zycia

Swiat peten jest zgietku i my, jako badacze, zyjemy w ekscytujacych czasach. Podczas gdy koszt wygenerowania
pierwotnego projektu genomu ludzkiego, pokrywanego z funduszy publicznych, wynosit ok. 300 milionéw USD,
obecnie, za t¢ ceng, teoretycznie, bylibySmy w stanie przeprowadzi¢ sekwencj¢ genomow calego miasta liczacego
300 tysiecy mieszkancoéw i odczyta¢ kazda z pozycji w tych genomach. Poza zrewolucjonizowaniem dziedziny
genetyki, rozwoj technologiczny doprowadzit do niewyobrazalnie szybkiego postepu w innych dziedzinach i dzis,
mozemy wszystkie te nowo powstale dziedziny badan nazwac kolektywnie ,,omikami”: genomika, epigenomika,
proteomika, matabolomikg itd. W przeciwienstwie do tradycyjnych podejs¢, mierzymy si¢ dzi§ z catoScig
genomow, proteomow, metabolomow, itd. ... dzigki czemu postrzegamy ztozono$¢ zycia w zupetnie nowy
sposob. Jednak rozwdj ten nie zatrzymatl si¢ na terazniejszo$ci, ale otworzyt nowe horyzonty dla badania
przesztosci, a tym samym pozwala nam, po raz pierwszy, na bezposrednie zrekonstruowanie naszej historii
ewolucji. Niniejsza praca na temat ludow z okresu Neolitu zapewnia nowe spojrzenie na histori¢ wczesnych
chordéb zwigzanych ze stylem zycia i rzuca $§wiatto na obcigzenie ewolucyjne wynikajace z naszej przesztosci.
Korzystajac z nowoczesnych technologii w potaczeniu z wyszukanymi metodami badawczymi, mam zamiar
zbada¢ molekularne podstawy cztowieka Neolitu na trzech réznych poziomach: genomicznym (DNA),
epigenomicznym (regulacja gendw) oraz metabolomicznym (produkty posrednie ikoncowe proceséw
komorkowych). Dzigki temu, bede W stanie wykry¢ zmiany na najnizszym poziomie molekularnym (DNA), jak i
poziomie makroczastek (cukry, lipoproteiny, itd.) uwzgl¢dniajac stosowne mechanizmy regulacyjne, ktore to
doprowadzity do zr6znicowania procesow genetycznych w przesztosci. W przeciwienstwie do wczesniejszych
badan na ludach prehistorycznych, skupie si¢ nie tylko na niewielkiej grupie osobnikow, ale takze wygeneruje jak
dotad niespotykang ilo§¢ danych na skal¢ populacyjna, poprzez oceng molekularnych komponentéw 10 0sob,
z kazdej z wymienionych ponizej trzech populacji. Dwie z tych populacji wspotistniaty w Skandynawii podczas
kluczowego dla historii ludzkosci okresu: rewolucji neolitycznej. Okres ten charakteryzowat si¢ zmianami w stylu
zycia 1 kulturze. Ludzie przeszli ze stylu zycia, W znacznym stopniu uzaleznionego od dostepnosci zasobow
naturalnych (ludy towiecko-zbierackie) na bardziej osiadly, pozwalajacy na relokacje zasobow, dzigki trwalosci
zasobow zywnosciowych (rolnicy). Zestawiajac ze soba te dwie populacje i jedna, powstala na ich bazie, bede
W stanie postawi¢ pytania, ktérych nadrzednym celem bedzie wyjasnienie $ladow, pozostawionych przez zmiany
w stylu zycia i kulturze, na r6znych poziomach molekularnych, oraz okreslenie ich wplywu na nasze wspotczesne
zycie. Doktadniej, charakter uzyskanych danych pozwoli na zidentyfikowanie nowych i rzadko spotykanych
wariantow genetycznych, ktéore moga mie¢ znaczenie w badaniach biomedycznych, rekonstrukcje relacji
gospodarza i jego mikrobiomu w okresie Neolitu oraz retrospektywne ustalenie stanu zdrowia wymartej populacji
Ztegoz okresu, a W koncu powiazanie réznic socjobiologicznych i metabolicznych miedzy populacjami z
poszczegOlnymi wzorcami regulacji genéw.

Tworzgc wlasng grupe badawcza, tgczagc jej kompetencje z kompetencjami moich, zaréwno krajowych jak
i zagranicznych, partneréw, przewiduj¢ terminowe i pomyslnie ukonczenie tego ambitnego projektu. Uzyskane
wyniki 0 najwyzszej jako$ci beda cieszy¢ si¢ ogromnym zainteresowaniem $rodowiska naukowego i opinii
publicznej. Poza tym, otworza one nowe, prestizowe S$ciezki badawcze dla Uniwersytetu Medycznego
w Poznaniu, oraz doprowadza do dalszego odkrywania molekularnych podstaw tego, co czyni nas, ludzi, ludzmi.



