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Rosliny nieustannie podlegaja atakom réznorodnych patogendow powszechnie obecnych w ich otoczeniu, w tym
grzybow, bakterii, wirusow czy owadow. Aby przetrwac te ataki, wyksztalcity bogaty zestaw mechanizmow,
ktorych celem jest zablokowanie infekcji, neutralizacja patogenu i ochrony nie zainfekowanych czgsci roslin. Ze
wzgledu na olbrzymie znaczenie gospodarcze 1 ekologiczne, mechanizmy te sa zywym obiektem
zainteresowania i sg intensywnie badane. Jednakze geny zaangazowane w pobudzanie odpornosci u roslin, w
szczegblnoscei tzw. geny R, zawierajace domeny wigzace nukleotydy oraz wielokrotne powtorzenia bogate w
leucyne, opieraty si¢ dotad szczegdtowej charakterystyce, nawet u dobrze poznanych gatunkéw modelowych, z
uwagi na swoje ogromne wewngtrzne zroznicowanie. Sa one czesto utozone W klastry — zgrupowania
sgsiadujgcych genéw W okreslonym regionie genomu i charakteryzuja si¢ wielkg dynamika, z czego wynika ich
ogromne zroéznicowanie pomiedzy zblizonymi gatunkami, a takze pomigdzy odmianami / ekotypami w obrebie
gatunku. Wykazano, ze rdznice wewnatrzgatunkowe polegajace na zduplikowaniu badz utracie niektorych
gendW powigzanych z odpowiedzig na stres biotyczny, wptywaja na zrdéznicowanie odpornosci niosacych je
ekotypow na czynniki biotyczne. Wystepowanie takich roznic nazywamy zmiennoscia liczby kopii.

W niniejszym projekcie chcieliby$Smy polaczy¢ dwie nowoczesne techniki sekwencjonowania genomowego
DNA, oparte odpowiednio o krotkie i dlugie odczyty, aby szczegotowo scharakteryzowaé zakres zmiennoSci
liczby kopii gendéw zwiagzanych z odpowiedzig na stres biotyczny w naturalnych ekotypach Arabidopsis
thaliana. Laczac badania struktury, liczby kopii oraz ekspresji tych genow w roslinach poddanych dziataniu
patogendéw z dostgpnymi danymi na temat ich roznic fenotypowych oraz stosujac badania w skali populacji
(docelowo przebadamy ponad 1000 ekotypow), bedziemy chcieli zidentyfikowaé i powigzaé przypadki
zmiennos$ci liczby kopii genéw z naturalnym wystepowaniem zroéznicowanej wrazliwosci A. thaliana na rézne
czynniki biotyczne. Wierzymy, ze realizacja tego projektu utoruje droge dla dalszych, ukierunkowanych i
pogtebionych badan funkcjonalnych oraz zastosowan praktycznych.



