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Badania wykonywane w ramach projektu ,,Molekularne podstawy patogenezy i taksonomia
bakteryjnych i grzybowych patogenow boréwki wysokiej” dotycza poznania gendw patogenicznosci i
wirulencji, wskazania r6znic w odpowiedzi patogena w czasie procesu infekcji, i okreslenia pozycji
filogenetycznej patogendéw bakteryjnych i grzybowych wystgpujacych na boréwce wysokiej
(Vaccinium corymbosum L.,), ktéra ze wzgledu na walory odzywcze owocdw i przeciwdziatanie
wystepowaniu wielu chordb, w tym raka, stanowi obecnie jedna z najbardziej popularnych upraw
w Polsce, dajac nam pozycje lidera w Europie.

Od kilku lat choroby bakteryjne i grzybowe wplywaja na zdrowotnos$¢ i plonowanie drzew
pestkowych i ziarnkowych i sa przyczyna strat ekonomicznych w rolnictwie na calym $wiecie,
takze w Polsce. Patogeny porazaja wszystkie nadziemne cze$ci roslin, zarowno zdrewniate, jak i
zielne: pien gtowny, pedy, liScie, kwiaty oraz owoce drzew. Mogg by¢ tatwo rozpowszechniane
przez wiatr, deszcz, owady, narzedzia ogrodnicze lub wprowadzone z porazonego materiatu
szkotkarskiego podczas rozmnazania. Z obserwacji oraz informacji od sadownikow i plantatorow
wynika, ze nasilenie chorob jest coraz wigksze w poréwnaniu do lat ubiegtych. Objawy o rdznej,
nieznanej dotychczas etiologii obserwowane s3 rowniez na plantacjach borowki wysokie;j.
Przyjmujemy, ze ze wzgledu na ocieplanie si¢ klimatu w naszym kraju oraz bardzo intensywna
wymian¢ migdzynarodowa materiatu roslinnego, zarowno sadzonek, jak i samych owocow, bardzo
prawdopodobne jest nasilenie wystepowania chordb i patogenéw w uprawie borowki, takze tych
opisanych jako organizmy kwarantannowe przez EPPO. Sposrod bakteryjnych patogendéw roslin,
najliczniejszg grupe stanowig bakterie z rodzaju Pseudomonas. W uprawach roslin sadowniczych
straty w produkcji owocoOw o znaczeniu gospodarczym powoduja polifagiczne bakterie nalezace
do gatunku Pseudomonas syringae porazajace ponad 180 gatunkéw roslin. Innym notowanym
patogenem borowki sa tumorogenne bakterie z rodziny Rhizobiaceae. Wystepuja one powszechnie
na ro$linach dwulisciennych, powodujac guzowato$¢, wptywajaca w duzej mierze na zdrowotnos¢
roslin, poprzez uposledzenie przewodzenia wody oraz sktadnikow pokarmowych. Takze coraz
czesciej, pojawiaja si¢ w uprawie borowki grozne patogeny grzybowe. Dotychczas, poznano juz
kilka r6znych gatunkow, ktore powoduja powstawanie nekroz i zamieranie pedow prowadzac do,
znacznych strat w uprawie tego gatunku. Niemniej jednak badania na temat gatunkdéw porazajgcych
boréwke na $wiecie nie sg zgodne. Nie mozna takze wykluczy¢é pojawienia si¢ patogenow,
porazajacych wigzki przewodzace | prowadzacych do zamierania catych roslin. Warto podkreslic,
ze ze wzgledu na podobny charakter objawdw 1 brak typowych oznak etiologicznych na roslinach,
po infekcjach zar6wno przez bakterie jak 1 grzyby, bardzo czg¢sto bez analizy laboratoryjnej
niemozliwe jest okreslenie ich czynnika sprawczego.

Celem projektu bedg badania czynnikow sprawczych chorob borowki z uwzglednieniem
szeroko pojetej charakterystyki, molekularnych podstaw patogenezy i okreslenia pozycji
taksonomicznej patogenow bakteryjnych i grzybowych wystepujacych w uprawach boréwki w
Polsce. Uzyskane wyniki pozwolg okresli¢ zagrozenie fitosanitarne oraz bgda stanowi¢ kluczowy wglad
W patogenezg. Pozyskana dzigki temu projektowi wiedza moze by¢ podstawag dla rozwoju
ulepszonej strategii fitosanitarnej. Proponowane badania wykraczaja poza aktualny stan wiedzy i
sg to niewatpliwie badania pionierskie o duzym potencjale poznawczym w dziedzinie mykologii,
bakteriologii, fitopatologii, genetyki i taksonomii.



