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STRESZCZENIE POPULARNONAUKOWE

Zespot bakterii bytujacych w przewodzie pokarmowym okreslanych wspélnie jako mikrobiom, odgrywa
wazng rol¢ w prawidtowym funkcjonowaniu organizmu. Bierze on udzial w przyswajaniu pokarmow, co ma
istotny wplyw na stan zdrowia calego organizmu. Najnowsze badania udowodnily, ze zachwianie
roéwnowagi mikrobiomu przewodu pokarmowego cztowieka moze prowadzi¢ do powstawania nowotworow,
choréb psychicznych, a nawet autyzmu. Sugeruje to, ze mikrobiom przewodu pokarmowego ma wieksze
znaczenie w funkcjonowaniu calego organizmu niz wczesniej sadzono. W przeciwienstwie do badan
mikrobiomu ssakoéw prowadzonych od lat, mikrobiom przewodu pokarmowego ryb jest do§¢ nowa dziedzing
nauki. Jednym z wazniejszych zagadnien w intensywnej akwakulturze jest okreslenie wptywu domestykacji
ryb na zbiorowisko bakterii zasiedlajacych ich przewod pokarmowy. W zwigzku z tym, interesujacym
zadaniem badawczym jest porownanie mikrobiomoéw przewodu pokarmowego ryb dziko zyjacych i
hodowlanych. W niniejszym projekcie uwage zwrdcono na lina, ktéry powszechnie wystepuje w srodowisku
naturalnym, a w ostatnich latach hodowany jest w sztucznie wytworzonych warunkach.

Jak donosza najnowsze badania, w przewodzie pokarmowym ryb moga znajdowac si¢ bakterie zdolne do
syntezy 1 kumulacji polihydroksykwasow (PHA). PHA tworza szeroka grupe biopolimeréow o
wilasciwosciach podobnych do tworzyw sztucznych, ktore w przeciwienstwie do innych tworzyw, sa podatne
na biodegradacje. Dzigki temu, polimery te rozpatrywane sg jako material mogacy w przysztosci zastapic¢
szkodliwy dla §rodowiska plastik. PHA gromadzone przez bakterie moga by¢ wykorzystane przez nie jako
zapas energii w przypadku, gdy w otoczeniu bakterii zabraknie pokarmu. Takim niestabilnym $rodowiskiem,
o zmiennej dostgpnosci pokarmu jest wlasnie przewod pokarmowy ryb. Bakterie posiadajace zdolno$¢ do
syntezy PHA wykazuja przewage nad innymi bakteriami, gdyz sa w stanie przetrwa¢ warunki gltodu. Dlatego
tez rola bakterii gromadzacych PHA w przewodzie pokarmowym ryb moze mie¢ ogromne znaczenie.
Wiedza o funkcjach bakterii kumulujacych PHA w przewodzie pokarmowym ryb moze by¢ wykorzystana
do poprawy wzrostu ryb poprzez suplementacj¢ pasz tymi bakteriami. Co wiegcej, stwierdzono ze PHA
wykazuja wilasciwosci prebiotyczne, przez co pozytywnie wpltywaja na stan zdrowia ryb. By¢ moze w
niedalekiej przysztosci, bakterie gromadzace PHA beda wykorzystywane w leczeniu choréb ryb, zamiast
tradycyjnych terapeutykow, takich jak antybiotyki.

Badania zostang przeprowadzone z wykorzystaniem sekwencjonowania nowej generacji (NGS - Next
Generation Sequencing), nowoczesnej techniki umozliwiajacej uzyskanie informacji o budowie
nukleotydowej DNA. Analizie zostanie poddany fragment genu kodujacego 16S rRNA, przez co mozliwe
bedzie scharakteryzowanie bakterii bytujacych w przewodzie pokarmowym badanych ryb.

Gléwnymi celami niniejszego projektu sa:

e uzyskanie podstawowej wiedzy dotyczacej bakterii bytujacych w przewodzie pokarmowym lina;

e porownanie mikrobiomoéw ryb zyjacych w warunkach naturalnych i hodowlanych;

e detekcja w mikrobiomie przewodu pokarmowego lina bakterii gromadzacych PHA;

e okreslenie wpltywu bakterii kumulujacych PHA na strukture calego mikrobiomu przewodu

pokarmowego lina.

Zaplanowane badania nie tylko dostarcza podstawowej wiedzy o gatunkach mikroorganizmow bytujacych w
przewodzie pokarmowym lina, ale rowniez stworza szans¢ na wykorzystanie zdobytej wiedzy w praktyce.
Wykrycie bakterii kumulujacych PHA bedzie podstawa aby wnioskowag, ze ich obecno$¢ moze mie¢ wptyw
na funkcjonowanie catego mikrobiomu przewodu pokarmowego. W przysziosci stworzy to mozliwosé
biomanipulowania mikrobiomem przewodu pokarmowego w celu zwickszania efektywnosci wykorzystania
pokarmu oraz bedzie dodatkowym narzedziem w walce z chorobami ryb.



