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Prace naukowe, ktore ukazaly si¢ w ostatnich latach wykazaty, ze wiele genow znajdujacych
si¢ na przeciwnych niciach DNA dzieli fragment sekwencji genomowej tworzac pary
naktadajacych sie¢ genoéw. Powszechnie sugeruje si¢, ze w przypadku takich par moze
zachodzi¢ wzajemna regulacja ekspresji. Wyniki przeprowadzonych badan dotyczacych
regulatorowej roli takiego ulozenia gendéw nie sg jednak jednoznaczne i stawiaja ta funkcje
pod znakiem zapytania. Dlatego tez, celem projektu jest zbadanie mechanizméw regulujacych
ekspresje, na poziomie transkrypcji i po-transkrypcyjnym, genow kodujacych biatka
zlokalizowanych na przeciwnych niciach DNA i nakltadajacych si¢ na koncach 5°. Na
podstawie otrzymanych wynikdw mamy nadziej¢ odpowiedzie¢ na kluczowe pytanie czy taka
organizacja genéw wyewoluowata jako mechanizm regulacji ekspresji czy tez jest jedynie
ubocznym produktem innych procesow. W projekcie zaplanowane jest przeprowadzenie
szczegdtowych badan ekspresji naktadajacych si¢ genow stosujac nowatorskie podejscie,
ktére laczy analizy bioinformatyczne i eksperymentalne. Wykorzystane zostang dane
pochodzace z nowoczesnych technologii sekwencjonowania. Proponowane analizy
bioinformatyczne, w polaczeniu z najnowocze$niejszymi metodami eksperymentalnymi beda
pierwszymi tej skali badaniami nakltadajacych si¢ gendéw. Badania te przyczynig si¢ do
lepszego zrozumienia fenomenu naktadania si¢ genéw oraz mechanizmow regulacji ekspres;ji
genoéw. Bedzie to miato nie tylko znaczenie poznawcze, ale takze bedzie istotne dla badan
biomedycznych, szczegdlnie w przypadku badan genow powigzanych z chorobami
czlowieka. Ponadto, projekt bedzie istotny dla badan wyjasniajacych funkcjonalne znaczenie
alternatywnych promotoréw. Jest to o tyle wazne, Ze przelaczenie na niewtasciwy promotor
moze by¢ przyczyng powstawania nowotworow.



