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POPULARNO-NAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Wiedza o zréznicowaniu gatunkowym i ekologii roslinnosci jest fundamentem poznania i rozumienia
przyrody Ziemi. Mimo setek lat badan, niektore elementy réznorodnosci szaty roslinnej pozostaja
wcigz nierozpoznane. W szczeg6lnosci dotyczy to kompozycji i architektury podziemnych czesci
fitocenoz, co zwigzane jest z problemami metodycznymi badan terenowych. Glownym celem
projektu jest odkrycie rzeczywistej roznorodnosci i kompozycji gatunkowej zbiorowisk
traworo§lowych typowych dla Srodkowej Europy poprzez poznanie sktadu gatunkowego podziemnej
czesei fitocenoz. Checemy rowniez odkry¢ jaki wplyw na réznice w bogactwie gatunkowym pod i nad
ziemia majg rozne czynniki S$rodowiskowe, takie jak np. typ gleby, bogactwo zwigzkow
symbiotycznych z grzybami czy intensywnos¢ uzytkowania.

Pytania, na ktore bedziemy chcieli znalez¢ odpowiedz sa nastepujace: (1) Jaka jest faktyczna
kompozycja gatunkowa roslinnosci traworo§lowej W Europie Srodkowej jesli uwzgledni sig
podziemne organy roslinne?, (2) jakie sa najwazniejsze czynniki srodowiskowe wplywajace na
réznice pomigdzy bogactwem obserwowalnym na powierzchni gruntu a catkowitym, z
uwzglednieniem czeSci podziemnych?, (4) Jaki wplyw ma bogactwo mykoryz na réznice pomiedzy
kompozycja nad i pod ziemia?, (5) jak silny jest wplyw intensywnosci uzytkowania (zaburzen)
traworosli na przedmiotowa roznicg? i (6) jaka jest zalezno$¢ pomigdzy roéznicag w liczbie gatunkow
nad i pod ziemia a badana powierzchnia?

Uzyskanie odpowiedzi na te pytania bedzie mozliwe poprzez zastosowanie nowatorskich
metod badania tzw. Srodowiskowego eDNA. Metoda polega na pozyskaniu wszystkich czgsci
podziemnych zywych roslin z traworo$li i identyfikacji gatunkéw poprzez metabarkoding ich
specyficznych sekwencji genow.

Odkrycie faktycznego sktadu gatunkowego w placie zbiorowisk traworoslowych, przy
zalozeniu, ze czg¢$¢ podziemna jest znacznie bogatsza od tej, ktorg widzimy na powierzchni gruntu,
miatoby ogromne znaczenie dla ekologii roslinnosci i botaniki konserwatorskiej. Cata obecna wiedza
na temat systemu gatunkow diagnostycznych typow zbiorowisk ro§linnych, relacji powierzchni ptatow
do bogactwa gatunkowego, wymiany gatunkéw w mikroniszach ptatow, dynamiki gatunkéw, w tym
ekspansywnych, inwazyjnych i ust¢gpujacych, moze zosta¢ w znacznym stopniu odrzucona i wymagacé
bedzie nowego opisu. Wykorzystanie metod barkodingu i analizy eDNA daje mozliwosé
wykorzystania petlnego ,,alfabetu” przy opisywaniu i rewidowaniu dotychczasowych teorii roslinnosci.
Dotychczas znaczng czg$¢ wiedzy o ro$linnosci opisano opierajac si¢ jedynie na widocznej gotym
okiem kompozycji gatunkowej. Poréwna¢ to mozna do pisania powie$ci z wykorzystaniem jedynie
potowy liter alfabetu.



