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Mikroorganizmy wywotujace choroby, dysponujg catlym arsenalem broni, z pomoca ktorego
uderzaja w krytyczne elementy systemu obrony gospodarza. W przypadku wielu bakterii, kluczowa
role odgrywa tu specyficzna struktura przypominajgca strzykawke, ktora dostarcza, do wnetrza
komorek atakowanego organizmu, biatka nazywane efektorami. Ich funkcja polega na u$pieniu
mechanizmow obronnych gospodarza. Jednak rola poszczegolnych efektorow jest czesto trudna do
odgadnigcia, bowiem bakterie, na drodze ewolucji, wyksztalcity czasteczki 0 niespotykanej
strukturze, sekwencji aminokwasowej, czy 0 nietypowej aktywnosci enzymatycznej. Wiadomo
jednak, ze zestaw efektorow, ktorym dysponuje dany szczep bakterii, determinuje zakres
organizmoéw, ktore moga by¢ infekowane, a obecno$¢ lub brak pojedynczego efektora moze

wplywac na skuteczno$¢ zasiedlenia okre§lonego gatunku roslin.

Celem tego projektu jest scharakteryzowanie biatka HopBF1, pelnigcego funkcj¢ efektora w
bakteriach Pseudomonas syringae, ktore atakuja blisko dwiescie gatunkow roznych roslin, w tym
wiele o duzym znaczeniu gospodarczym. Przeprowadzone przez nas analizy, z zastosowaniem
wysokorozwinietych metod bioinformatycznych, wykazaty, ze HopBF1 ma pewne atrybuty, ktore
cechujg biatka przenoszace grupe fosforanowa na inne biatka. Cho¢ podobienstwo HopBF1 do
rodziny tych bialek, zwanych kinazami biatlkowymi zdaje si¢ niewielkie, nasze wstepne
doswiadczenia w pelni potwierdzity te przypuszczenia. Co ciekawe, jak wskazuja wyniki naszych
badan, podobne biatka zapisane sg3 w DNA innych gatunkéw bakterii. Przewidywana unikatowa
budowa HopBF1 i wstepnie udokumentowana aktywnos$¢ enzymatyczna, pozwalajg nam sadzic, ze

mamy do czynienia z niescharakteryzowang dotychczas grupg kinaz.

W ramach przedlozonego projektu, chcielibySmy pozna¢ wilasciwosci HopBF1; okresli¢
jego lokalizacje we wnetrzu komorki gospodarza podczas infekcji; zidentyfikowaé geny
odczytywane pod jego wptywem w komorce roslinnej oraz biatka z ktérymi oddziatuje 1 w koncu
sprawdzi¢, jaki wptyw na przebieg choroby ma obecnos$¢ efektora HOpBF1 i w jaki sposob
przyczynia si¢ do tego jego zdolno$¢ do fosforylacji niektorych bialek. Do realizacji tych zadan
zastosujemy metody z pogranicza biologii molekularnej roslin, zaawansowanej biochemii,

bioinformatyki oraz fitopatologii.

Poniewaz HopBF1 wystepuje wsrod bardzo réznych —drobnoustrojow, zaréwno
chorobotworczych wobec ludzi czy roslin, jak 1 wolno Zyjacych, w tym gatunkéw zdolnych do
wzrostu w $rodowisku o wysokim stezeniu metali ciezkich, opisanie sposobu dziatania tego
efektora moze si¢ przyczyni¢ nie tylko do wyjasnienia mechanizméw wirulencji bakterii, ale tez do
poznania strategii przystosowywania si¢ mikroorganizméw do innych wymagajacych Ssrodowisk.
Dodatkowo, charakterystyka tego biatka umozliwi zastosowanie HopBF1 jako narzg¢dzia
precyzyjnie modyfikujacego w komorce konkretne bialka zaangazowane w odpowiedZ obronng
gospodarza, a tym samym pozwoli na §ledzenie $Sciezek sygnatowych zaleznych od tych wiasnie

biatek.



