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Receptory zaangazowane w adsorpcje bakteriofagow do komorek Dickeya solani
I Pectobacterium parmentieri i ekologiczny koszt opornosci bakterii na
bakteriofagi in vitro i in planta

Bakteriofagi (fagi) to wirusy atakujace i zabijajace bakterie. Zostaly one odkryte na poczatku
XX wieku przez Fridericka W. Twort w Anglii w 1915 i przez Felixa d’Herelle we Francji w 1917.
Od tego czasu staty si¢ przedmiotem badan naukowych. Poczatkowo, bakteriofagi byty postrzegane
jako rozwigzanie problemu wystepowania bakteryjnych choréb ludzi i zwierzat. Z uwagi na
poczatkowe problemy z produkcjg bakteriofagdw, ich aktywnoscia i stabilno$cia, a takze z powodu
okrycia pierwszego naturalnego antybiotyku — penicyliny, koncepcja leczniczego wykorzystania
bakteriofagbw zostata prawie catkowicie zarzucona. Obecnie, w XXI wieku, dzieki rozwojowi
nowych technologii, idea wykorzystania bakteriofagow, a takze badania ich ekologii i globalnego
wplywu na populacje bakterii powrdcita.

Bakteriofagi sa obecne w wigkszo$ci, jezeli nie we wszystkich $rodowiskach, w ktorych
bytujg bakterie. Uwaza si¢ takze, ze mogg zakaza¢ wigkszo$¢ opisanych gatunkéw bakterii.

Dogmatem oddziatywania bakterii i bakteriofagow jest to, ze wrazliwo$¢ bakterii na
bakteriofagi jest wynikiem zdolnosci wirusa do przylaczania si¢ do specyficznych miejsc na
powierzchni komorek bakterii tzw. receptorow. Zrozumienie tego procesu jest niezb¢dne do
okreslenia natury infekcji wirusowej, a sam etap przylaczania si¢ jest kluczowy dla wszystkich
nastgpnych etapow infekcji wirusowej, a takze determinuje jej przebieg.

Pomimo faktu badania interakcji bakterii i bakteriofagdw od ponad stu lat, ciggle niewiele jest
wiadomo o molekularnym podtozu tego procesu. Tylko ograniczona liczba receptoréw uzywanych
przez bakteriofagi zostata odkryta, skrystalizowana i doglebnie scharakteryzowana i wigkszos¢ tych
przyktadow pochodzi z badan systeméw modelowych takich jak Escherichia coli i jej bakteriofagi A
i T4.

Proponowany projekt ma na celu okreslenie molekularnego mechanizmu, w wyniku ktérego
bakteriofagi specyficznie przytaczaja sie i infekujg komorki bakterii-gospodarzy — pektynolityczne
bakterie z rodzaju Enterobacteriaceae (ang. Soft Rot Enterobacteriaceae — SRE: Pectobacterium
spp. i Dickeya spp.). Bakterie te sa waznymi patogenami roslin uprawnych i ozdobnych, a ich
obecno$¢ i aktywno$é powoduje straty siggajace W Europie nawet 250 milionow Euro rocznie.
Niewiele jest wiadomo o receptorach komdrek bakterii fitopatogennych wykorzystywanych przez
bakteriofagi do infekcji, a w przypadku bakterii pektynolitycznych taka wiedza prawie w ogdle nie
istnieje.

Z uzyciem nowoczesnych metod wykorzystujacych genetyke klasyczna i genetyke odwrotna,
zbadane zostang molekularne podstawy mechanizmu interakcji bakteriofagbw i bakterii
pektynolitycznych. Okreslone zostang sekwencje nukleotydowe i aminokwasowe potencjalnych
receptoréw zlokalizowanych na komérkach bakterii Pectobacterium spp. i Dickeya spp. Co wigcej,
proponowany projekt pozwoli znalez¢é odpowiedZ na pytanie czy fagooporno$¢ bakterii
Pectobacterium spp. i Dickeya spp. moze przektada¢ si¢ na koszt ekologiczny i fenotypy powigzane
z wirulencja tych bakterii.

Proponowany projekt pozwoli na opracowanie molekularnego (poréwnawczego) modelu
interakcji litycznych bakteriofagdw i bakterii pektynolitycznych w obecnos$ci roslin ziemniaka
(naturalnego $rodowiska bytowania tych bakterii), a w szerszym zakresie pozwoli na opracowanie
efektywnych strategii zapobiegania zakazeniom w fitopatologii, weterynarii i medycynie. C wigcej,
projekt ten, moze dodatkowo wzmocni¢ naukowe grupy badawcze wykonujace badania w zakresie
bakteriofagdw i ich strategii przylaczania si¢ i infekcji ich bakteryjnych gospodarzy.



