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Subwirusowe czgsteczki RNA to dodatkowe, krotsze czasteczki, ktore sg zasocjowane z genomem
wirusa lub formowane sg de novo w trakcie infekcji. Wyrdznia si¢ dwa gtowne typy tych czasteczek:
defektywne RNA (D RNA) i satelitarne RNA (satRNA), ktore r6znig si¢ stopniem podobienstwa do
genomu wirusa pomocniczego. D RNA powstajg z genomu wirusa i zawieraja okreslone jego regiony,
z kolei satRNA nie sa z nim spokrewnione, a ich pochodzenie nie jest do konca wyjasnione.
Subwirusowe czasteczki RNA maja zwykle specyficzng zdolno$¢ modulowania objawow
chorobowych, czgsto je ostabiajac, a nawet catkowicie niwelujace. D RNA, ktore zaklocaja replikacje
wirusa pomocniczego okre$la si¢ mianem defektywnych interferujacych RNA (DI RNA). Ta unikalna
cecha subwirusowych czasteczek powoduje, ze moga by¢ one w przysziosci stosowane jako
innowacyjne produkty ochrony roslin przed wirusami. Celem niniejszego projektu jest zatem analiza
mechanizméw powstawania dodatkowych czasteczek RNA oraz okreslenie ich wplywu na przebieg
patogenezy u wirus6w z rodzaju Nepovirus.

Wirusy nalezace do tego rodzaju wystepuje niemal na calym $wiecie i porazajg wiele gatunkow
ro$lin uprawnych, ozdobnych i wieloletnich nalezgcych do réznych rodzin botanicznych. Do badan w
niniejszym projekcie wytypowano dwa gatunki reprezentujgce rozne grupy tego rodzaju: wirus czarnej
pierscieniowej plamistosci pomidora (Tomato black ring virus, TBRV) (grupa B) oraz wirus
wachlarzowato$ci lisci winoro$li (Grapevine fanleaf virus, GFLV) (grupa A). Dla obu gatunkéw
opisano satRNA, za§ powstawanie D RNA w trakcie przedtuzonego pasazowania w jednym
gospodarzu byto do tej pory unikalng cechg TBRV. W ramach projektu analizowany bedzie wplyw
gospodarza, ilosci pasazy mechanicznych, gatunku i izolatu wirusa oraz warunkow $rodowiskowych
na powstawanie D RNA. Uzyskane zostang ich sekwencje i poréwnane z genomem wirusa
pomocniczego w kontek$cie wystgpowania rejondw/struktur promujacych ich powstawanie.
Analizowane bedzie zréznicowanie genetyczne subwirusowych czasteczek i ich dynamika ewolucyjna
za pomocg odpowiednich programow bioinformatycznych. Nowo zebrane izolaty TBRV beda
weryfikowane pod katem obecnosci satRNA i D RNA za pomoca technik biologii molekularne;j.
Uzyskanie infekcyjnej kopii satRNA umozliwi za§ dalsze badania nad ich wpltywem na proces
patogenezy. Analizowany bedzie wptyw subwirusowych czasteczek RNA na replikacje 1 akumulacje
wiruso6w pomocniczych. Ponadto, poniewaz nasiona s3 pierwszym zrodtem wirusa w uprawie,
analizowany bedzie wptyw D RNA na przenoszeniu dwoch izolatow TBRV przez nasiona komosy i
pomidora.

Realizacja zadan zaplanowanych w niniejszym projekcie poszerzy wiedz¢ na temat procesow
zwigzanych z oddzialywaniami migdzy wirusem a gospodarzem. Czasteczki RNA, ktore powodujg
hamowanie replikacji wirusa moglyby w przysztosci stanowi¢ element strategii zwalczania chorob
wirusowych roslin. Otrzymane wyniki zostang opublikowane w renomowanych czasopismach
naukowych oraz bedg prezentowane na sympozjach i konferencjach. W projekcie przewidziano
rowniez stypendium dla studenta oraz zatrudnienie doktoranta, a zaplanowane badania beda stanowic

cze$¢ rozprawy magisterskiej oraz doktorskie;.



