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Celem projektu jest okreslenie, w jaki sposob specyficzne $rodowisko bytowania jakim jest przewod
pokarmowy ssakow mogto ksztaltowa¢ ewolucje biatkowego sktadu glowki bakteriofaga T4.

Bakteriofagi naturalnie wystepujg w organizmie cztowieka i zwierzat i stanowig wazng, cho¢ czgsto jeszcze
niedoceniang, cze$¢ naszego mikrobiomu. Moga regulowa¢ nasza mikroflore bakteryjnag, a takze uczestniczy¢
w modulowaniu odpowiedzi uktadu odpornosciowego. Szczegdlnie licznie bakteriofagi wystepuja w
przewodzie pokarmowym czlowieka, dlatego tez uzasadniona wydaje si¢ hipoteza, ze specyficzne warunki
charakteryzujace uktad pokarmowy cztowieka — takie jak silnie kwasne badz zasadowe pH czy obecno$¢ soli
70lci oraz enzymow trawiennych — mogty odegrac istotng role w ewolucji bakteriofagow. Bakteriofag T4 jest
fagiem modelowym i zostal doktadnie opisany pod wzgledem jego budowy, genetyki i oddzialywan z
komorkami bakteryjnego gospodarza. Jednak wiedza na temat jego ewolucji w kontekscie odpowiedzi na
presje¢ selekcyjna srodowiska bytowania jest znikoma.

Ten projekt ma na celu wygenerowanie panelu mutantow bakteriofaga T4 ze zmienionym sktadem biatkowym
glowki, a nastepnie ich analize porownawcza pod wzgledem (1) przezywalnosci w uktadzie pokarmowym
ssakow, a takze (II) wrazliwoSci na silnie kwasne i zasadowe pH, sole zoici oraz na aktywno$¢
proteolitycznych enzymoéw trawiennych. Pozwoli to powigza¢ biatka glowki z ich rolg w utrzymywaniu si¢
fagow w przewodzie pokarmowym, a takze lepiej zrozumie¢ ewolucj¢ bakteriofagéw jako elementéw naszego
mikrobiomu.



