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Tytul projektu: Podloze genetycznego nieuleczalnej choroby posthitis u samcow zubra Bison
bonasus

Posthitis (nekrotyczne zapalenie napletka - NZN jest ciezka, niculeczalng chorobg atakujaca
w Polsce $rednio 6% samcéw zubrow rocznie. Jej wystepowanie uznawane jest za jedno z
najwiekszych potencjalnych zagrozen dla przysztosci gatunku. Choroba atakuje samce zubra
niezaleznie od ich wieku. Choroba poczatkowo objawia si¢ opuchlizng narzadéw plciowych
samcoOw z ropnym wysigkiem a nastgpnie pojawiajg si¢ zmiany martwicze, ktore prowadza do
autoamputacji pracia i $§mierci $mierci spowodowanej ogélnym zakazeniem organizmu.

Pierwsze przypadki posthitis w polskiej czg¢sci Puszczy Biatowieskiej zostaty stwierdzone w roku
1980. Wraz ze wzrostem wielkosci populacji zubra, liczba zachorowan rosnie, jednak od wielu lat,
$redni procentowy udzial samcoOw z objawami posthitis wynosi okoto 6%. Chorujg zaréwno doroste
samce jak i kilkumiesi¢czne cieleta.

W ciaggu ponad 30 lat obecnos$ci posthitis w polskiej czesci Puszczy Biatowieskiej, wykonano wiele
badan (bakteriologicznych, biochemicznych, immunochemicznych) majacych na celu ustalenie
zroédta zakazenia 1 pierwotnego czynnika patogennego. Pomimo tych prdb, nie znaleziono
jednoznacznych asocjacji pomigedzy zadnym z badanych czynnikéw a wystepowaniem choroby.
Pomimo wielu lat badan, etiologia posthitis jest do dzi$ nieznana.

Opublikowane ostatnio wyniki analiz asocjacyjnych GWAS (ang. Genome Wide Association
Study)wykonanych z wykorzystaniem bydlgcych mikromacierzy SNP wykazaly istnienie podioza
genetycznego dla wystepowania posthitis u zubréw. Jednak wykonywanie analiz za pomocg
narzedzi niespecyficznych gatunkowo wigze si¢ z wystgpowaniem tzw. biedu zalozenia (ang.
ascertainment bias) czyli mozliwo$cig, ze badania wykryja markery filogenetycznie wspolne dla
bydta i zubra, a markery specyficzne dla Zubra pozostang niezidentyfikowane.

Celem wnioskowanego projektu jest wskazanie gendow (oraz ich wariantow),
odpowiedzialnych za rozwdj posthitis u zubrow, odtworzenie modelu dziedziczenia choroby oraz
stworzenia specyficznych gatunkowo testow diagnostycznych, ktore umozliwig weryfikacje
podatnos$ci osobniczej na posthitis oraz nosicielstwa niekorzystnych wariantow.

Badania wykonane zostang za pomocg nowoczesnych technik badawczych zaliczanych do GBS
(ang. Genotyping By Sequencing), ktdrych zastosowanie pozwala na uzyskanie ogromne;j ilosci
specyficznych gatunkowo danych z catego genomu a jednoczesnie eliminacje mozliwosci
wystapienia tzw. btedu zatozenia, wynikajacego z zastosowania obcych gatunkowo narze¢dzi
badawczych.

W projekcie wykorzystany zostanie material genetyczny z kolekcji IBS PAN oraz pozyskiwany w
trakcie trwania projektu. Material badawczy tworzy¢ beda samce ze stwierdzonym posthitis, grupa
referencyjng beda samce zdrowe. Dodatkowo, dla uzyskania pehiejszego obrazu dziedziczenia
predyspozycji do choroby, poddane analizom zostanie materiat genetyczny grup rodzinnych
samcow z posthitis, znajdujacy si¢ w kolekcji IBS PAN w Biatowiezy.

Wyjasnienie przyczyn wystepowania posthitis u zubrow jest jednym z najwazniejszych
zadan dla ochrony tego gatunku. Odkrycie podtoza genetycznego tej choroby oraz rozpoznanie
mechanizmow jej dziedziczenia pozwoli na zaprojektowanie testow diagnostycznych. Ich
zastosowanie pozwoli ograniczy¢ lub nawet wyeliminowaé wystepowanie choroby w populacjach
zamknietych. Ponadto, wyniki uzyskane w projekcie pomoga wyjasni¢ istote podloza genetycznego
podobnych chorob uktadu moczowo-ptciowego u innych gatunkéw ssakow, w tym u ludzi.



