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Popularnonaukowe streszczenie projektu

Posrod najezgéciej wystepujacych nowotworow zto§liwych w Polsce sg nowotwory pluc oraz jelit.
Nowotwory nerki wystepuja rzadziej, jednak ze wzgledu na poézna diagnoze zajmuja wysokie miejsce pod
wzgledem $§miertelnosci. Z tych powoddéw niezwykle wazne jest poznanie molekularnych mechanizméw
zwiazanych z progresja nowotworowa, a takze z procesem wznowy choroby. Sciezka Notch jest
konserwatywnym ewolucyjnie mechanizmem regulacji aktywnosci genow odgrywajacym kluczowa role w
rozwoju organizmow wielokomoérkowych poprzez determinacje loséw komorek i regulacje roznych
procesow komodrkowych takich jak proliferacja i réznicowane komoérek czy angiogeneza. Zgodnie z tym
nalezy przypuszczaé, ze zaburzenia w sygnalizacji szlaku Notch przyczyniaja si¢ do zapoczatkowania i
progresji choroby nowotworowej. Nasze badania wstgpne oparte o analizy bioinformatyczne oceny ryzyka
wznowy choroby w zaleznos$ci od poziomu ekspresji poszczegélnych gendéw szlaku Notch potwierdzity
zatozenia, ze w zaleznosci od typu nowotworu oraz profili ekspresji genéw, szlak ten moze mie¢ charakter
zaro6wno onkogenny jak i supresorowy. Ponadto dzigki analizie in silico jesteSmy w stanie okresli¢ roznice
biologiczne miedzy grupami korzystnego i niekorzystnego rokowania pod wzgledem wznowy choroby.
Niniejszy projekt zaktada poglebienie wiedzy na temat procesow biologicznych regulowanych przez szlak
Notch doprowadzajacych do wznowy wybranych nowotwordéw: jasnokomorkowego raka nerki,
brodawkowatego raka nerki, chromofobnego raka nerki, ptaskonabtonkowego raka ptuc, gruczolakoraka
phuc oraz raka jelita, a ponadto zidentyfikowanie potencjalnych celow terapeutycznych.



