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Rybosomy sg duzymi kompleksami biatkowo-rybonukleinowymi bioracymi udziat w procesie
translacji a ich prawidlowe funkcjonowanie jest konieczne do przezycia kazdej komorki. Geny kodujace
czasteczki RNA wchodzace w sktad rybosomow wystepuja w genomach w postaci macierzy tandemowych
powtorzen (rDNA). W sklad poszczegélnych jednostek wchodzg zachowywane ewolucyjnie geny 188, 5,8S
125S/28S rRNA, rozdzielone przez wysoce zmienne regiony mi¢dzygenowe zawierajace sekwencje
odpowiedzialne za regulacje transkrypcji i replikacj¢. Sktad genow rDNA a takze liczba i lokalizacja
macierzy sg cechami gatunkowymi, natomiast liczba powtorzen w macierzach ulega dynamicznym
rearanzacjom w odpowiedzi na rézne czynniki stresowe. Zmiany wielkosci macierzy rDNA zaburzaja
architekture przestrzenng jadra komérkowego, co wptywa na poziom ekspresji setek gendow zlokalizowanych
na roznych chromosomach. Realizowane w ramach tego projektu badania maja na celu rzucenie nowego
swiatta na dziatanie mechanizmow regulujacych wielkos$¢ i strukture calych macierzy rDNA.



