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Lozysko odgrywa kluczowa role w trakcie rozwoju ptodu. Do jego funkcji nalezg m.in. dostarczanie tlenu
oraz substancji odzywczych rozwijajacemu si¢ ptodowi oraz wytwarzanie hormonow podtrzymujacych
cigze. Zaburzone funkcjonowanie tozyska jest czgsta przyczyna wewnatrzmacicznego zahamowania wzrostu
ptodu (IUGR - ang. intrauterine growth restriction), ktore jest definiowane jako ograniczona mozliwos¢
wykorzystania przez pldd swojego potencjatlu wzrastania w trakcie trwania cigzy. Zwykle IUGR jest
konsekwencja zaburzen anatomicznych i czynno$ciowych na linii ptod-tozysko-matka.

W ostatnich latach nastgpitl znaczacy wzrost wiedzy na temat prenatalnego wzrostu i rozwoju ssakow,
jednakze etiologia genetycznie uwarunkowanego IUGR jest nadal stabo poznana. Jest to spowodowane
trudnoscig badan IUGR, nie tylko ze wzgledow etycznych, ale rowniez dlatego, ze [IUGR jest rozpoznawany
W zaawansowanej cigzy, jednak az w ponad 50% przypadkow IUGR jest rozpoznawane dopiero po porodzie.
Kluczowe znaczenie w tym przypadku odgrywaja modele zwierzece.

IUGR jest druga najczestsza przyczyng $miertelnosci okotoporodowej w przypadku az 6% ludzkich ciaz
oraz pojawiajacych si¢ pozniej choréb przewlekltych wieku dorostego np. cukrzycy typu 2 czy choroby
wiencowej serca. Wsrod zwierzat gospodarskich ilo$¢ martwo urodzonego potomstwa jest glownie
monitorowana u bydla mlecznego i1 jest waznym elementem oceny wartosci hodowlanej buhajow np.
w amerykanskiej populacji bydla HF okoto 7% wszystkich cielat rodzi si¢ martwych.

Bydto posiada liscieniowate tozysko, ktore sktada si¢ z dwoch czgéci anatomicznych: ptodowej i matczynej,
a rozdzielenie ich jest bardzo proste w pierwszych miesigcach ciazy, co ulatwia przeprowadzenie tkankowo-
specyficznych badan molekularnych. Zwykle modele zwierzece wykorzystywane do badania IUGR
tworzone sg przy pomocy metod chirurgicznych oraz wywotywane przez niedozywienie ci¢zarnej matki
lub w przypadku myszy poprzez modyfikacje genetyczne. Jednak proponowany przez nas model bydlecy
jest wyjatkowy, bo zostal stworzony bez uzycia jakichkolwiek metod inwazyjnych, co w istotny sposob
wyréznia go na tle innych modeli zwierzgcych. Nasz model bydlecy z delecja MIMT1P*™T dostarczy
podstaw do badania IUGR u innych gatunkéw ssakow, w tym ludzi. Celem projektu jest wykazanie roznic
w ekspresji 1 metylacji genow w komodrkach cze$ci ptodowej i matczynej tozyska przed ujawnieniem
wplywu genotypu MIMT1°®™T na cechy fenotypowe organizmu, poniewaz takie zmiany pojawiaja sic
dopiero w ostatnim trymestrze ciazy. Podczas realizacji projektu zostang wykonane nastepujace analizy:
absolutna analiza poziomu ekspresji transkryptomu oraz analiza poziomu metylacji wysp CpG w regionach
promotorowych. Projekt bedzie stanowit podstawe do dalszych badan funkcjonalnych i strukturalnych.



