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Chloroplasty sa organellami komorkowymi, ktore sa odpowiedzialne za reakcje
fotosyntetyczne u glonéw i roslin. Pochodza one od przodka podobnego do cyjanobakterii, ktory
zostat wbudowany do komorki eukariotycznej okolo 1 miliarda lat temu. W czasie ewolucji
wiekszos¢ genow chloroplastowych zostala przeniesiona do jadra. Jednak wspétczesne chloroplasty
ciagle posiadaja genom zawierajacy okoto 100 genéw kodujacych biatka. Aby wytworzy¢ biatko
z genu, w pierwszej kolejnosci gen musi ulec transkrypcji na czasteczke mRNA, ktora w nastepnej
kolejnosci przechodzi przez duzy kompleks biatko-RNA zwany rybosomem. Rybosomy w procesie
zwanym translacja, przepisuja informacje zawarta w mRNA na sekwencje aminokwasow, ktére
sq ze soba taczone tworzac biatko. Co ciekawe, niedawne badania wykazaly, Ze translacja,
z pewnych powoddéw, moze by¢ zatrzymana, a rybosomy pauzujq na mRNA.

Szczegdlowy opis translacji w chloroplastach jest wcigz niedostepny. Dlatego, niniejszy
projekt ma na celu scharakteryzowanie translacji w chloroplastach i zbadanie jak ta translacja jest
regulowana przez S$wiatlo. Swiatlo, ktére jest niezbedne dla fotosyntezy i odpowiada
za fotosyntetyczny transport elektronéw w chloroplastach prowadzi réwniez do produkcji
reaktywnych form tlenu (RFT). Planujemy przetestowac czy rybosomy w chloroplastach pauzujq na
mRNA w reakcji na RFT i sygnaty zwigzane z aktywnoscia fotosyntetyczna.

W tym celu chcemy wykorzysta¢ najnowoczesniejsze metody biologii molekularnej, ktére
pozwalaja na zbadanie lokalizacji rybosoméw w skali calego genomu oraz przeprowadzic¢
eksperymenty badajace synteze nowych bialek w warunkach in vivo. W wyniku przeprowadzonych
eksperymentéw stworzymy liste miejsc pauzowania rybosomow w genomie chloroplastowym
co pozwoli na lepsze zrozumienie regulacji translacji u roslin.



