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Streszczenie popularnonaukowe

Wysokie stezenie zwigzkow takich jak sole, cukry lub inne matoczasteczkowe, rozpuszczalne
w wodzie zwigzki chemiczne powoduje wzrost ci$nienia osmotycznego Srodowiska. Jest to
okoliczno$¢ bardzo ograniczajaca rozwdj wielu mikroorganizmoéw, poniewaz w Srodowisku
hipertonicznym dochodzi do niekontrolowanego wyptywu wody przez btony komodrkowe.
Istniejg jednak organizmy, ktore potrafig efektywnie adaptowac si¢ do tych warunkéw, czego
przyktadem sg niezwykle wazne dla cztowieka drozdze S. cerevisiae. Potrafig one rozwijac si¢
i przeprowadza¢ fermentacje w §rodowisku o znacznym stezeniu cukréw. Jest to mozliwe
dzieki wyspecjalizowanemu mechanizmowi odpowiedzi na stres osmotyczny, okreslanemu
jako szlak HOG (ang. high osmolarity glicerol). Najwazniejszym rezultatem uruchomienia tego
szlaku jest produkcja i akumulacja wewnatrz komorek glicerolu, ktorego obecnos¢ balansuje
ci$nienie osmotyczne po obu stronach btony komoérkowej. Produkcja glicerolu nie jest jednak
rozwigzaniem uniwersalnym. Drozdze niekonwencjonalne Yarrowia lipolytica w odpowiedzi
na stres osmotyczny syntezujg erytrytol, a co ciekawsze jako substrat do produkcji
wykorzystuja glicerol. Mimo, ze szlak syntezy erytrytolu w drozdzach zostal juz do$¢
szczegdtowo opisany, to wiedza na temat jego regulacji pozostaje bardzo niewielka. Poznanie
mechanizmu odpowiadajacego za indukcj¢ produkcji erytrytolu jest istotne, poniewaz zwigzek
ten jest rowniez syntezowany przez duzo wickszg grupe mikroorganizmow 0 znacznym
potencjale aplikacyjnym. Charakterystyka szlaku odpowiedzi na szok osmotyczny u Y.
lipolytica moze sta¢ si¢ dobrym modelem rowniez dla innych drozdzy niekonwencjonalnych.

Celem projektu jest zidentyfikowanie najwazniejszych biatek uczestniczacych w regulacji
metabolizmu glicerolu do erytrytolu, jako nastgpstwa wystapienia stresu osmotycznego U Y.
lipolytica, poprzez okreslenie podobienstw i réznic w stosunku do szlaku HOG wystgpujacego
u S. cerevisiae. Podstawg wykonywania badan beda manipulacje genetyczne wykonane z
wykorzystaniem metod biologii molekularnej, w celu okreslenia istotno$ci poszczegdlnych
biatek 1 genow.



