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Popularnonaukowe streszczenie projektu

Mikro RNA zostaly zidentyfikowane u prawie wszystkich przedstawicieli grup organizméw
eukariotycznych i sg uwazane za fundamentalne elementy regulacji ekspresji genéw. Szlak biogenezy
mikro RNA jest wieloetapowym procesem, w ktory zaangazowanych jest wiele biatek. Jedno z nich,
biatko DRBI1, wiaze dwuniciowy RNA oraz oddziatuje z DCL1, gléwna RNAza wycinajaca dojrzate
mikro RNA z prekursorow. Dodatkowo wiadomo, ze defosforylacja biatka DRB1 poprzez biatko
CPL1 jest niezbedna do pelnej jego aktywnosci. Jednoczesnie biatko CPL1 defosforyluje rowniez
domeng CTD polimerazy RNA II. Obserwacje te wskazuja, ze biatko DRBI bierze udziat
w biogenezie mikro RNA juz na najwczesniejszych jej etapach, czyli na etapie transkrypcji.

Uzyskane wyniki wstgpne wskazuja, potwierdzaja zaktadang hipotezg. Wyniki pokazuja, ze
przy braku biatka DRB1 ekspresja genu reporterowego, ktory jest pod kontrolg promotora genu mikro
RNA, jest obnizona. Dodatkowo brak bialka DRB1 prowadzi do akumulacji polimerazy RNA I
w rejonach inicjacji i terminacji transkrypcji rowniez w przypadku genow kodujacych biatka. Sugeruje
to zupelnie nowa role jaka moze petni¢ to biatko w metabolizmie RNA. Realizacja projektu przy
wykorzystaniu najnowszych metod biologii molekularnej pozwoli na zaproponowanie modelu
dziatania biatka DRBI. ldentyfikacja nieznanej roli biatka DRBI1 przyczyni si¢ to do glgbszego

poznania regulacji ekspresji genow u roslin.



