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Mechanizmy ekspresji gendéw u fagéow z grupy Bastille: klucz do ich potencjalnych zastosowan

Bakteriofagi (wirusy infekujace bakterie) sa od lat badane jako potencjalna alternatywa dla
antybiotykow. Obiektem naszych zainteresowan sg fagi z nowo odkrytej grupy Bastille. Wirusy te
infekuja laseczki Gram dodatnie w tym bakteri¢ powodujaca zatrucia pokarmowe (Bacillus cereus) i

laseczke waglika (Bacillus anthracis).

Celem naszego projektu jest zrozumienie jak funkcjonuja geny fagow z grupy Bastille i jakie
mechanizmy koordynujg ich dziatanie. Krok po kroku przesledzimy, ktére geny aktywowane sg na
poczatku infekcji, ktore pozniej, gdy wirus jest juz ,,zadomowiony” w komorce bakterii, a ktore zaraz
przed $miercig gospodarza. Naszym glownym celem jest zrozumienie skad wirus ,,wie” kiedy wilaczy¢
(lub wytaczy¢) odpowiednie geny i jak przetwarza informacje genetyczng, aby uzyska¢ wilasciwe
biatka.

Podejrzewamy, ze najwazniejsze mechanizmy kontrolujace przebieg infekcji mogag byc¢
zwigzane z wytwarzaniem 1 przetwarzaniem czasteczek RNA (kwasu rybonukleinowego).
Spodziewamy sie¢, ze badajac fagi z grupy Bastille znajdziemy nieznane regulatorowe RNA, a takze

nietypowe introny (fragmenty, ktére musza zosta¢ wycigte, aby powstata funkcjonalna czasteczka
RNA).

Podsumowujac, jesli zrozumiemy, jak dziataja geny badanych bakteriofagéw tatwiej bedzie je
wykorzysta¢ w terapii zakazen bakteryjnych. Poglebi si¢ takze nasze zrozumienie réznorodnosci,

budowy 1 funkcji genow wirusowych i bakteryjnych.



