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Genomy ro$lin i zwierzat sktadaja z kilku dtugich czasteczek DNA zwanych chromosomami. Wigkszos¢
organizmow niesie dwie kopie kazdego chromosomu: jeden odziedziczony od mamy, a drugi od taty. To
oznacza, ze kazdy osobnik ma dwie kopie kazdego genu. Niektore z tych kopii genow moga by¢ identyczne
(homozygotyczne), ale inne kopie genéw beda miaty réznice w sekwencji (tzn. beda heterozygotyczne),
poniewaz byty one rézne u rodzicow.

Komorki rozrodcze (jajeczka i1 plemniki) przekazuja tylko polowe gendw od kazdego rodzica i powstajg w
procesie zwanym mejozg. Zanim para kazdego z chromosomow rozejdzie si¢ by utworzy¢ nowa komorke
rozrodcza, fragmenty materialu genetycznego mogg zosta¢ wymienione pomi¢dzy parami chromosomow.
Dzieje sie tak by wytworzy¢ nowe kombinacje materialu genetycznego u potomstwa, a proces za to
odpowiadajacy nazywa si¢ 'crossing-over'.

We wczesniejszych badaniach odkryliSmy, ze crossing-over zdarzaja si¢ cze$ciej w regionach
heterozygotycznych, ktére sasiaduja z regionami homozygotycznymi na tym samym chromosomie. Granice
pomigdzy tymi identycznymi i nieidentycznymi regionami sa wazne dla podjecia decyzji, gdzie nastapi
crossing-over. Nasze badania pokazaly rowniez, ze regiony heterozygotyczne maja wyzszy poziom
interferencji - kiedy jedno zdarzenie crossing-over zapobiega zaj$ciu kolejnego zdarzenia w poblizu na
chromosomie. W przysztosci uzycie chromosomow o réznym wzorze heterozygotycznosci moze rzucié
nowe $wiatto na to, jak dziata interferencja crossing-over.

W tym projekcie sprobujemy odkry¢ mechanizm odpowiedzialny za zaburzony rozktad crossing-over. Przy
uzyciu zmutowanych roslin, ktéore majg wylaczone wybrane geny podejrzane o udzial w tym procesie,
przetestujemy Kilka hipotez badawczych. Ten typ badan pozwala na okreslenie, czy dany gen jest
rzeczywiscie zaangazowany w powstawanie zaobserwowanego przez nas efektu i przez to wskaze jego
potencjalny mechanizm dziatania. W toku projektu scharakteryzujemy jak crossing-over jest rozmieszczane
pomigdzy regionami homozygotycznymi i heterozygotycznymi. Wierzymy, ze ta wiedza pozwoli nam na
petniejsze zrozumienie bardzo ztozonych proceséw jakimi sa mejoza i crossing-over. W przysztosci odkrycia
te moga by¢ uzyteczne dla kierowania crossing-over w hodowli roslin uprawnych.



