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(nalezy podac cel projektu, opisac jakie badania realizowane bedg w projekcie oraz podaé powody podjecia danej
tematyki badawczej — maksymalnie jedna strona zdefiniowanego maszynopisu)

Dziewigtnastowieczni przyrodnicy byli rozczarowani, gdy zamiast egzotycznych gatunkéw znalezli
znajomo wygladajace mikroby w probkach zebranych w dziewiczych rejonach Ziemi. Konkluzja wydawata
si¢ by¢ oczywista — nie ma wsrod mikrobow odpowiednikow kangurow ograniczonych do Australazji czy
pingwinéw, ktdre mozna spotkac tylko na poludniowej potkuli. Naukowcy sformutowali wiec hipoteze, ktora
mozna podsumowac jako ,,wszystko jest wszgdzie, ale srodowisko wybiera” (,, WjW”). W skrocie, hipoteza
przewiduje ze mikroorganizmy mogg swobodnie przemieszcza¢ si¢ po calej planecie i rozwija¢ sie w
miejscach, gdzie warunki srodowiska sa sprzyjajace. Hipoteza ta zostata nastepnie rozszerzona na pierwotniaki
oraz organizmy wielokomorkowe, ktére produkuja mikroskopijne propagule albo same sa mikroskopijne, tj.
nie wigksze niz 2 mm. Hipoteza ,,WjW” niesie ze sobg bardzo wazne konsekwencje dla ewolucji i
bioréznorodnosci mikrofauny, poniewaz bogactwo gatunkoéw oraz tempo ich ewolucji i wymierania moga
zaleze¢ od ich zasiggdow geograficznych. Pomimo tego hipoteza ,,WjW” zostata jak do tej pory przetestowana
tylko na jednej grupie zwierzat, a test byl ograniczony do tego, ze pokazat iz niektore z gatunkéw wrotkoéw sa
kosmopolityczne podczas gdy inne maja ograniczone zasiggi geograficzne. Sugeruje to, iz — whrew
przewidywaniom hipotezy ,,WjW” — rozmiar ciata nie jest jedynym czynnikiem wplywajacym na dyspersje
mikroskopijnych zwierzat. Nalezy wigc wzia¢ pod uwage takze inne niz rozmiar cechy gatunkowe, aby
wyjasni¢ rozmieszczenie mikrofauny. Uwaza sig, ze zarowno typ rozmnazania (ptciowe lub bezpiciowe) jak i
zdolno$¢ do zapadania w kryptobiozg (czyli stan przetrwalnikowy, ktory umozliwia organizmowi przetrwanie
niekorzystnych warunkéw $rodowiska) mogg by¢ istotnymi czynnikami, ktére wplywaja na potencjat
dyspersyjny i przez to takze na zasieg geograficzny. Innymi stowy, efekty obydwu tych czynnikéw moga by¢
kluczowe do zrozumienia mechanizmow stojacych za rozmieszczeniem mikroskopijnych organizméow.

Projekt, ktory proponuje, bedzie pierwszym testem hipotezy ,, WjW” uwzgledniajgcym typ reprodukcji oraz
zdolnos$ci kryptobiotyczne mikroskopijnych organizméw. Modelem, ktory do tego wykorzystam beda
niesporczaki, mikroskopijne zwierzeta mogace rozmnazaé¢ si¢ zardwno plciowo jak o bezplciowo i
charakteryzujace si¢ zdolnoscig do kryptobiozy. Aby taki test przeprowadzi¢, niesporczaki zostang zebrane z
dziewigciu oddalonych od siebie regionéw na trzech kontynentach: Europie, Potudniowej Ameryce i
Australazji. Regiony te nie tylko beda roznity si¢ lokalizacjg geograficzna, ale takze typem klimatu. Dzigki
temu zaro6wno dystans geograficzny jak i warunki srodowiska beda wziete pod uwage. Aby dysponowaé
odpowiednig liczbg osobnikow potrzebng do wszystkich analiz, niesporczaki bedg hodowane w laboratorium.
Osobniki z kazdego ze znalezionych gatunkéw bgda rozdzielone na kilka grup. Czgs$¢ bedzie sfotografowana
i zmierzona w mikroskopie §wietlnym i elektronowym, co pozwoli na zebranie szczegdélowych danych
morfologicznych, ktéore sa konieczne do poprawnej identyfikacji gatunkéw. Inne osobniki zostang
przeznaczone do badan genetycznych — dzigki znajomosci sekwencji DNA, mozliwa bedzie weryfikacja
oznaczen gatunkow oraz rekonstrukcja filogenezy, czyli drzewa genealogicznego ktore pokazuje
pokrewienstwa pomiedzy gatunkami. Kolejna grupa osobnikow zostanie przebadana pod katem typu
reprodukcji. Bedzie to osiaggnicte dzieki Sledzeniu cyklu zyciowego, testowi na obecno$¢ plemnikow oraz
poprzez ustalenie liczby zestawow chromosomow w komoérkach. Bezbtedna identyfikacja typu rozmnazania
jest istotna, poniewaz podejrzewa si¢ ze gatunki partenogenetyczne mogg by¢ lepszymi kolonizatorami niz
gatunki rozmnazajgce si¢ ptciowo (w przypadku osobnikdéw partenogenetycznych pojedyncze jajo wystarcza
do zatozenia nowej populacji podczas gdy dojrzate osobniki obydwu pici sg konieczne w przypadku gatunkow
rozmnazajacych si¢ piciowo). Wreszcie ostatnia grupa niesporczakoéw zostanie przebadana pod katem
zdolnos$ci kryptobiotycznych. Zwierzeta beda najpierw wysuszone i po miesigcu ponownie uwodnione.
Procent niesporczakow, ktore wybudzg sie z kryptobiozy bedzie miarg ich odpornosci i powie nam jak
prawdopodobne jest, ze mogg one w takim stanie rozprzestrzenia¢ si¢ (np. z wiatrem) na duze odlegtosci.
Poprzez potaczenie danych na temat zasiegéw geograficznych poszczegélnych gatunkéw z danymi o typie
reprodukcji oraz kryptobiozy, bedziemy mogli stwierdzi¢ nie tylko czy niesporczaki mogg by¢ rzeczywiscie
kosmopolityczne, ale takze czy te dwa czynniki determinujg rozmieszczenie niesporczakoéw zaréwno na
poziomie lokalnym jak i globalnym. Co ciekawe, wykorzystanie tych danych w innych kombinacjach moze
dostarczy¢ odpowiedzi takze na inne fascynujgce pytania, czy typ reprodukcji i potencjat dyspersyjny
wplywaja na to jak szybko gatunki ewoluujg w inne oraz na to jakie jest prawdopodobienstwo ich wymarcia.
Ponadto, gatunki niesporczakdéw zebrane i opisane w trakcie trwania projektu wzbogaca nasza wiedzg o
bior6éznorodnosci stabo zbadanych regionow Ziemi.



