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Popularnonaukowe streszczenie projektu:
Testowanie koncepcji gatunkéw i badanie mechanizmovepecjacji na przyktadzie slimakéw z rodzaju
Trochulus

Dokladne rozpoznanie poszczegoélnych gatunkéw jestsgawowym zadaniem wielu dziedzin nauk
biologicznych, takich jak ekologia, ochrong&rodowiska czy ewolucjonizm. W klasyfikowaniu
organizmow dominacym podejciem chgle pozostaje wykorzystanie jedynie danych o budowi
zewretrznej (morfologii). Wyznaczanie gatunkOw wgknie na tej podstawie me jednak nie
odzwierciedlé rzeczywistych powizan ewolucyjnych badanych organizmow. Dotyczy to spéheie
gatunkéw zewetrznie nierozranialnych (tzw. kryptycznych) i charakteryaaych s¢ duza zmienndcia
cech morfologicznych. Dotyczy to w rowaiemicczakdw. W wielu przypadkach zidentyfikowanie
poszczegolnych gatunkéw w tej grupie begiawcdw jest niejednoznaczne z powodueatio wptywu
srodowiska na wielkg i ksztalt ich muszli. Z tego powodu tylko zintegiane badania morfologiczne i
genetyczne, w powzaniu z hodowlami i eksperymentalnymi kibywkami w laboratorium, dadz
mozliwos¢ wyjasnienia procesdw zachogtzych podczas wyksztalcaniag Szolacji rozrodcze) midzy
réznicujacymi sk populacjami i prowadgeych ostatecznie do specjaciji, tj. do powstaniaggmgatunku.
Duzym wyzwaniem dla taksonomigslimaki ladowe z rodzajurrochulus, ktére bardzo dobrze nadaj
sie do tego zagadnie dlatego bdg przedmiotem badiaw tym projekcie. Do tego rodzaju najegatunki
bardzo podobne do siebie, a indywidualna zmiéhnmuszli nie pozwala na ich jednoznaczne
odr&nienie. § wsrod nich take takieslimaki, ktore charakteryzujsic duzg zmienndciag morfologiczry
przy jednoczesnych niewielkich mdicach genetycznych. Takie ,zagadki taksonomiczsaeidealnymi
obiektami do badamechanizmow ewolucji i specjacii.

W niniejszym projekcie chcemy znateodpowiedzi na nagpujace pytania: (1) Czy istnieje podstawa do
wyrézniania form zdefiniowanych morfologicznie, w tymkta podgatunkéw? (2) Czy wyniki batda
genetycznychgzgodne z tradycyjnym podejem opartym na budowie i wymiarach muszli? (3)r&ta
gatunkow i w jakim stopniu magsic ze solg krzyzowat? (4) Jak bardzo populacfdimakéw g
izolowane rozrodczo? (5) Czy zmientanuszli jest wynikiem plastyczdo morfologicznej, czy tema
znaczenie przystosowawcze (dziedziczne)? Odpowirdzpowysze pytania sprobujemy udzielha
podstawie materialu zebranego podczas batlrenowych na terenie catej Europy. Dodatkowo
przeprowadzimy eksperymentalne krawki w laboratorium.

Cechy budowy zewrznej zostam udokumentowane z wykorzystaniem wysokiej klasyzgpr

optycznego ze zintegrowanym systemem do dokumentagjrowej obrazow. W badaniach
molekularnych  zostan wykorzystane markery mitochondrialne,adjowe oraz sekwencje
mikrosatelitarne. Zastosujemy odpowiednie metodtystyczne i bioinformatyczne, aby porowna
zgodnda¢ danych morfometrycznych, molekularnych i geogmafich.

Zintegrowanie wiedzy zoologicznej, ekologicznej, obweyjnej, bioinformatycznej i statystycznej
pozwoli na okrélenie, ktére taksony powinny bygatunkami, a ktére podgtunkami. Zebrany zespot
naukowcow o wzajemnie uzupetrgeych s¢ kompetencjach potwierdzonych wspolnymi publikadjam
oraz catéciowe podejcie do problemu powinno przysiesukces w realizacji projektu i dadpowiedzi

na postawione pytania.



